
    

HIV CTL Epitopes

I-86
DEC 96

gp120 CTL Epitope 1
CONSENSUS-B rvkgirkny
Epitope1 RVKEKYQHL (B8)

CONSENSUS-A --m--q?--
U455 --M--QR--
SF1703 --M--QM-C
IBNG --M--Q---
Z321 K----QG-W
92RW020.5 x-R--QTSW
92UG031.7 x-RR-QR-W
92UG037.8 x-M--ER--
92RW009.14 x-M-TLM--
TZ017 --REMKR--
UG275A KAM-TQM-C
UG273A -----QR-W
VI191A -----QM-W
DJ264A --M--QR--
DJ263A --M-MQR--
DJ258A --M--Q---
KENYA --M-TQR-C
CARGAN --M--Q---
CARSAS ----TQ---
CAR4054 ---ETQR-W
CAR286A ----TQR-W
CAR4023 ---E...K-
CAR423A ---E...K-

CONSENSUS-B ---------
SF2 K---T-R--
SF2B13 K--ET----
LAI ---E...K-
HXB2R ---E...K-
GP160EN ---E...K-
NY5CG -A--T----
NL43 ---E...K-
JRCSF ---------
JRFL -------S-
ALA1 ------R--
JH32 ---------
BAL1 --TE---S-
YU2 -ATE-----
BRVA -----K---
BZ167A G--------
MA208 --R---R--
ETR ---E-----
BA1A --TE---S-
MN ------R--
QZ4589 --R---R-C
CAM1 -A------C
ADA K--------
JFL ---E----C
SIMI84 --------C
BCSG3C ---E-----
D31 K--E-----
SF162 ---------
OYI TAR-T----
ENVVA -A--T----
SF33 -ARET----
CDC42 -A------C
HAN K--ET----
RF --MEM---C
WMJ22 -----MR-C
TB132 ---E----C

CONSENSUS-B ---------

RJS -ARE--T-W
SC ----SGR--
92BR021,6 --------C
P896 ---E----W
68A --------.
US1 ---ET----
US2 -----K-T-
US3 ---E----C
US4 -AMEM--HC
3202A12 K--ET----
3202A21 K--ET----
MANC K--E-----
WEAU160 ---------
SAL1 --ME-K---

CONSENSUS-C --?--?r-?
UG268A2 --M--QR-C
SM145A --R--LR-W
D1024 --R--LR--
ZAM18A --RE-LR-W
ZAM20A --R--LR-C
DJ259A K-M-TQR-W
DJ373A --M--QM-C
SE364A --T-MLR-C
C_IND1 --R--LR--
C_IND2 --R--LR--
C_IND4 --R-TLR--
C_IND5 --R--L---
C_IND6 --R--LR--
C_IND7 G-R--LR--
C_IND8 --R-TLR--
B_H93TH067A --T------
C_BU910905A -AM--QM-C
C_BU91007A -AM--QR-C
C_BU91003A --M--QR-C
C_BU91002A --M--QR-C
C_BR91015A -AE--QR-W
C_BU91001A -AT--QR-C
C_BU91006B K-M--QR-C
C_BU91008A K-M--Q--C
C_BU91004A -AM--QR-C

CONSENSUS-D --r?-er--
ELI -AR--ER-C
Z2Z6 --R--ER-C
Z6 -ARE-ER-C
NDK -AREKER-C
92UG046.8 --M--ER--
JY1 --M---M--
TZ005 --R--KR--
TZ012 ---EMER--
TZ023 --RE-QR--
TZ030 --R--KR--
TZ053 --R--ER--
TZ064 --R--ER--
TZ112 --RE-ER--
UG269A --RE-ER--
UG274A2 --RE-ER--
SE365A2 -AREMKR--
CAR4020 --R--ER--

CONSENSUS-E ---etqm-w
E_92TH011.5 ---ETQM-W
TN235 ---ETQM-W

CONSENSUS-E ---etqm-w

TN239 ---ETQM-W
TN242 ---ETQM-W
TN243 ---ETQM-W
CM240X ---ATQM-W
CARELO ----TQM-W
CAR4017 ---E...K-
CAR4071 ----TQM-W
CARMBA ----TQMTW
E_H92TH011A -A-ETQM-W
E_H92TH001A KA-ETQR-W

CONSENSUS-F --R-MQR-W
BZ163A --R-MQR-W
BZ126A --R-MQR-W
F_H93BR029A --R-MQR-W

CONSENSUS-G ?----qr-W
LBV217 -A---LR-W
CAR4067 -----QR-W

CONSENSUS-O ?-tMk?MeK
ANT70 I-TMKAMEK
MVP5180 T-TMKVMKK
VAU TAIMKAMGK
O_GA1.VI686EN I-TMRVMEK

CONSENSUS-U --me-QR-c
CAR4081 K-METQR-C
Z3 ---E-QR--
U_BU91009A --M--QR-C

CONSENSUS-A --m--q?--
AD_K124A2 --M--QR-C
DA_MAL --RE-QR--
AD_UG266A2 -----PR--
CA_ZAM184 --R--P--W
GX_VI525A2 --R--QT-W
EA_CAR4039 --R-TQ--W
CD_DI2ACD --M-TQR-C
DA_TZ016 --R--KR--
DA_C608010 -AM--QR-W
HIV1UG3521 -AM-MKR-W

CONSENSUS-CPZ ?????????
CPZGAB K-MEKK-RD
CPZANT -.-P-H...



    

HIV CTL Epitopes

I-87
DEC 96

gp120 CTL Epitope 2

CONSENSUS-B ?lWvTvYyGV
Epitope2 KLWVTVYYGV (A2?)

CONSENSUS-A ----------
U455 Q---------
SF1703 K---------
IBNG Q---------
Z321 N---------
92RW020.5 N---A-----
92UG031.7 K---------
92UG037.8 N---------
92RW009.14 N---------
TZ017 N---------
UG275A D---------
UG273A N---------
VI191A N-----F---
DJ264A K---------
DJ263A K---------
DJ258A EM--------
KENYA N---------
CARGAN Q---------
CARSAS K---------
CAR4054 N---------
CAR286A N---------
CAR4023 K---------
CAR423A K---------

CONSENSUS-B
SF2 K---------
SF2B13 K---------
LAI K---------
HXB2R K---------
GP160EN K---------
NY5CG Q---------
NL43 K---------
JRCSF K---------
JRFL K---------
ALA1 K---------
JH32 Q---------
BAL1 K---------
YU2 Q---------
BRVA K---------
91US005.11 K---------
91US006.10 EK--------
BZ167A Q---------
MA208 N---------
ETR Q---------
BA1A K---------
MN K---------
QZ4589 Q---------
CAM1 K---------
ADA N---------
JFL K---------
SIMI84 Q---------
BCSG3C N---------
D31 K---------
SF162 K---------
OYI N---------
ENVVA Q---------
SF33 N---------
CDC42 N---------
HAN N---------

CONSENSUS-B

RF D---------
WMJ22 Q---------
TB132 N---------
92BR020.4 N---------
92TH014.12 K---------
92US711.14 N---------
91US712.4 ES--------
92US714.1 N---------
92US715.6 K---------
92US716.6 N---------
92HT593.1 N---------
92HT594.10 Q---------
92HT596.4 Q---------
92HT599.24 RF--------
91HT651.11 Q---------
RJS N---------
GUN K---------
SC Q---------
92BR014.1 K---------
92TH026.6 N---------
92BR021,6 K---------
P896 KT---I----
VE1 K---------
VE2 K---------
VE3 N---------
VE4 QS--------
VE5 Q---------
VE6 K---------
VE7 N---------
VE8 Q---------
68A K---------
US1 K---------
US2 Q---------
US3 NS--------
US4 V---------
8020 K---------
17305 Q---------
24612 .K--------
26807 K---------
27290 K---------
27481 K---------
4995 QV--------
91HT652.11 N---------
3202A12 Q---------
3202A21 Q---------
MANC K---------
WEAU160 N---------
SAL1 N---------
94CU053 K---------

CONSENSUS-C n---------
93MW959.18 N---------
93MW960.3 N---------
93MW965.26 G----I----
92BR025.9 N---------
UG268A2 N---------
SM145A N---------
D1024 N---------
ZAM18A N---------
ZAM20A D---------
DJ259A N---------
DJ373A N---------
SE364A N---------
C_IND1 N---------

CONSENSUS-C n---------

C_IND2 N---------
C_IND4 NF--------
C_IND5 NS-----M-Y
C_IND6 N---------
C_IND7 N---------
C_IND8 N---------
B_H93TH067A N---------
C_BU910905A N---------
C_BU91007A NM--A-----
C_BU91003A NF--------
C_BU91002A N---------
C_BR91015A N---------
C_BU91001A N---------
C_BU91006B N---------
C_BU91008A N---------
C_BU91004A N---------

CONSENSUS-D ----------
ELI N---------
Z2Z6 N---------
Z6 N---------
NDK D---------
92UG021.16 N---------
92UG046.8 .---------
92UG024.2 QS--------
JY1 D---------
43424E N---------
TZ005 K---------
TZ012 N---------
TZ023 KF--------
TZ030 K---------
TZ053 N---------
TZ064 K---------
TZ112 Q---------
UG269A E---------
UG274A2 Q---------
SE365A2 K---------
CAR4020 K---------
93ZR001.3 D---------
GP120AA NK--------

CONSENSUS-E N---------
93TH966.8 N---------
93TH975.15 N---------
E_92TH011.5 N---------
92TH006.5 N----G----
TN235 N---------
TN239 N---------
TN242 N---------
TN243 N---------
92TH022.4 N---------
93TH976.17 N---------
CM240X N---------
CARELO N---------
CAR4017 N---------
CAR4071 N---------
CARMBA N---------
E_H92TH011A N---------
E_H92TH001A N---------

CONSENSUS-F n---------
BRA7944 EFG-------
BZ163A N---------
BZ126A N---------



    

HIV CTL Epitopes

I-88
DEC 96

CONSENSUS-F n---------

93BR020.17 N---------
93BR029.2 N---------
F_H93BR029A N---------

CONSENSUS-G n---------
LBV217 N---------
92RU131.9 D---------
92UG975.10 N---------
CAR4067 S---------

CONSENSUS-O q-YA---?--
ANT70 Q-YA---A--
MVP5180 Q-YA---S--
VAU Q-YA---S--
O_GA1.VI686EN H-YA---A--

CONSENSUS-U ns--------
CAR4081 N---------
Z3 KS--------
U_BU91009A NS--------

CONSENSUS-A ----------
AD_K124A2 N---------
DA_MAL D---------
AD_UG266A2 N---------
CA_ZAM184 N---------
GX_VI525A2 N---------
EA_CAR4039 N---------
FB_93BR019.10 N---------
CD_DI2ACD NS--------
DA_TZ016 K---------
DA_C608010 N---------
HIV1UG3521 N---------

CONSENSUS-CPZ -??---?---
CPZGAB .---------
CPZANT D.Y---F---

gp120 CTL Epitope 3

CONSENSUS-B TvYyGVPVWk
Epitope3 TVYYGVPVWK (A3.1)

CONSENSUS-A ----------
U455 ----------
SF1703 ----------
IBNG ----------
Z321 ----------
92RW020.5 A---------
92UG031.7 ----------
92UG037.8 ----------
92RW009.14 ----------
TZ017 ----------
UG275A ---------R
UG273A ---------R
VI191A --F-------
DJ264A ---------R
DJ263A ---------R
DJ258A ---------R
KENYA ----------
CARGAN ----------
CARSAS ----------
CAR4054 ---------R
CAR286A ----------
CAR4023 ---------R
CAR423A ---------R

CONSENSUS-B ----------
SF2 ----------
SF2B13 ----------
LAI ----------
HXB2R ----------
GP160EN ----------
NY5CG ----------
NL43 ----------
JRCSF ----------
JRFL ----------
ALA1 ----------
JH32 ----------
BAL1 ----------
YU2 ----------
BRVA ----------
91US005.11 ----------
91US006.10 ----------
BZ167A ----------
MA208 ----------
ETR ----------
BA1A ----------
MN ----------
QZ4589 ----------
CAM1 ----------
ADA ----------
JFL ----------
SIMI84 ----------
BCSG3C ----------
D31 ----------
SF162 ----------
OYI ----------
ENVVA ----------
SF33 ----------
CDC42 ----------
HAN ----------

CONSENSUS-B ----------

RF ----------
WMJ22 ----------
TB132 ----------
92BR020.4 ----------
92TH014.12 ----------
92US711.14 ----------
91US712.4 ----------
92US714.1 ----------
92US715.6 ----------
92US716.6 ----------
92HT593.1 ----------
92HT594.10 ----------
92HT596.4 ----------
92HT599.24 ----------
91HT651.11 ----------
RJS ----------
GUN ----------
SC ----------
92BR014.1 ----------
92TH026.6 ----------
92BR021,6 ----------
P896 -I-------R
VE1 ----------
VE2 ----------
VE3 ----------
VE4 ----------
VE5 ----------
VE6 ----------
VE7 ----------
VE8 ----------
68A ----------
US1 ----------
US2 ----------
US3 ----------
US4 ----------
8020 ----------
17305 ----------
24612 ----------
26807 ----------
27290 ----------
27481 ----------
4995 ----------
CM237X ----------
91HT652.11 ----------
3202A12 ----------
3202A21 ----------
MANC ----------
WEAU160 ----------
SAL1 ----------
94CU053 ----------

CONSENSUS-C ----------
93MW959.18 ----------
93MW960.3 ----------
93MW965.26 -I--------
92BR025.9 ----------
UG268A2 ----------
SM145A ---------R
D1024 ----------
ZAM18A ----------
ZAM20A ----------
DJ259A ----------
DJ373A ---------Q
SE364A ----------



    

HIV CTL Epitopes

I-89
DEC 96

CONSENSUS-C ----------

C_IND1 ----------
C_IND2 ----------
C_IND4 ---------T
C_IND5 ---M-YLCG.
C_IND6 ----------
C_IND7 ---------E
C_IND8 ----------
B_H93TH067A ----------
C_BU910905A ----------
C_BU91007A A---------
C_BU91003A ---------R
C_BU91002A ---------Q
C_BR91015A ----------
C_BU91001A ----------
C_BU91006B ----------
C_BU91008A ----------
C_BU91004A ----------

CONSENSUS-D ----------
ELI ----------
Z2Z6 ----------
Z6 ----------
NDK -------I--
92UG021.16 ----------
92UG046.8 ----------
92UG024.2 ----------
92UG038.1 ----------
JY1 ----------
43424E ----------
TZ005 ----------
TZ012 ----------
TZ023 ----------
TZ030 ----------
TZ053 ----------
TZ064 ----------
TZ112 ----------
UG269A ----------
UG274A2 ----------
SE365A2 ----------
CAR4020 ----------
93ZR001.3 ----------
GP120AA ----------

CONSENSUS-E ---------r
93TH966.8 ---------R
93TH975.15 ---------R
E_92TH011.5 ---------R
92TH006.5 -G-------R
TN235 ---------R
TN239 ---------R
TN242 ---------R
TN243 ---------R
92TH022.4 ----------
93TH976.17 ----------
CM240X ---------R
CARELO -------A-R
CAR4017 -------A--
CAR4071 ---------R
CARMBA ----------
E_H92TH011A ---------R
E_H92TH001A ----------

CONSENSUS-F ----------
BRA7944 ----------

CONSENSUS-F ----------

BZ163A ----------
BZ126A ----------
93BR020.17 ----------
93BR029.2 ----------
F_H93BR029A ----------

CONSENSUS-G ---------E
LBV217 -------A-E
92RU131.9 ---------E
47621 ---------E
47622 ---------E
92UG975.10 -------A-E
CAR4067 ---------E

CONSENSUS-O ---?-----E
ANT70 ---A-----E
MVP5180 ---S-----E
VAU ---S-----E
O_GA1.VI686EN ---A-----E

CONSENSUS-U ----------
CAR4081 ----------
Z3 ----------
U_BU91009A ----------

CONSENSUS-A ----------
AD_K124A2 ---------R
DA_MAL ----------
AD_UG266A2 ----------
CA_ZAM184 ---------R
GX_VI525A2 ---------E
EA_CAR4039 ---------R
FB_93BR019.10 ----------
CD_DI2ACD ----------
DA_TZ016 ----------
DA_C608010 ----------
HIV1UG3521 ----------

CONSENSUS-CPZ --?------?
CPZGAB ---------H
CPZANT --F------R

gp120 CTL Epitope 4-5

CONSENSUS-B VPVWkeatTTL
Epitope4 VPVWKEATTT (B55)
Epitope5 VPVWKEATTTL (B35)

CONSENSUS-A -----d-e---
U455 -----D-V---
SF1703 -----D-E---
IBNG -----T-E---
Z321 -----D-E---
92RW020.5 -----D-E---
92UG031.7 -------E---
92UG037.8 -----D-E---
92RW009.14 -----D-E---
TZ017 -----D-E---
UG275A ----RD-E---
UG273A ----RD-E---
VI191A -----D-E---
DJ264A ----RD-E---
DJ263A ----RNTE---
DJ258A ----RD-K---
KENYA -----N-E---
CARGAN -----N-D---
CARSAS -----D-K---
CAR4054 ----R--N---
CAR286A -----DRE---
CAR4023 ----RD-N---
CAR423A ----RD-N---

CONSENSUS-B -----------
SF2 -----------
SF2B13 -----------
LAI -----------
HXB2R -----------
GP160EN ------T----
NY5CG -----------
NL43 -----------
JRCSF ------T----
JRFL -----------
ALA1 -----------
JH32 -------A---
BAL1 -----------
YU2 -----------
BRVA -------N---
91US005.11 ------T----
91US006.10 -----------
BZ167A -----------
MA208 -----------
ETR -----------
BA1A -----------
MN -----------
QZ4589 -----------
CAM1 -----------
ADA -----------
JFL -----------
SIMI84 -----------
BCSG3C -----------
D31 -----------
SF162 -----------
OYI -----------
ENVVA ------T----
SF33 -----D-----
CDC42 -----------



   

HIV CTL Epitopes

I-90
DEC 96

CONSENSUS-B -----------

HAN -----------
RF -----------
WMJ22 -----------
TB132 -----------
92BR020.4 -----------
92TH014.12 -----------
92US711.14 -------I---
91US712.4 -----------
92US714.1 -----------
92US715.6 -------N---
92US716.6 -----------
92HT593.1 -----------
92HT594.10 -----------
92HT596.4 -----------
92HT599.24 -----D-I---
91HT651.11 -----------
RJS -----------
GUN -----------
SC -----------
92BR014.1 -----------
92TH026.6 -----------
92BR021,6 -----------
ACH9 -----------
ACP1 -----------
JM -----------
WM -----------
P896 ----R------
VE1 -----------
VE2 -----------
VE3 -------S---
VE4 -----------
VE5 -----------
VE6 -----------
VE7 -------I---
VE8 -----------
68A -----------
US1 -----------
US2 -----------
US3 -----------
US4 -----------
8020 -----D-----
17305 -----------
24612 ------T----
26807 -----------
27290 -----------
27481 -----------
4995 -----------
CM237X -----------
91HT652.11 -----------
3202A12 -----------
3202A21 -----------
MANC -----------
WEAU160 -----------
SAL1 -----------
94CU053 -----------

CONSENSUS-C -------k---
93MW959.18 -----D-K---
93MW960.3 -------K---
93MW965.26 -------K---
92BR025.9 -------K---
UG268A2 -----------
SM145A ----R--K---
D1024 -------K---

CONSENSUS-C -------k---

ZAM18A -------K---
ZAM20A -------K---
DJ259A -----D-NPP-
DJ373A ----Q--NP--
SE364A -------K---
C_IND1 -------K---
C_IND2 -------K---
C_IND4 ----TRSK---
C_IND5 YLCG.-NEKLP
C_IND6 -------K---
C_IND7 ----E--K---
C_IND8 -------K---
B_H93TH067A -------N---
C_BU910905A -------KPIP
C_BU91007A -------K---
C_BU91003A ----RD-K---
C_BU91002A ----Q--K---
C_BR91015A -------K---
C_BU91001A -----------
C_BU91006B --------P--
C_BU91008A -------K---
C_BU91004A -------K---

CONSENSUS-D -----------
ELI -----------
Z2Z6 -----------
Z6 -----------
NDK --I--------
92UG021.16 -----------
92UG046.8 -----------
92UG024.2 -----------
92UG038.1 -------N---
43425 -----------
JY1 -----------
43424E -----------
TZ005 -----------
TZ012 -----------
TZ023 -----------
TZ030 -----------
TZ053 -----------
TZ064 -----------
TZ112 ------T----
UG269A -----------
UG274A2 -----------
SE365A2 -----------
CAR4020 -------E---
93ZR001.3 -----------
GP120AA -----------

CONSENSUS-E ----rd-d---
93TH966.8 ----RD-D---
93TH975.15 ----RD-D---
E_92TH011.5 ----RD-D---
92TH006.5 ----RD-D---
TN235 ----RD-D---
TN239 ----RD-D---
TN241 -------D---
TN242 ----RD-D---
TN243 ----RD-D---
TN244 -------D---
92TH022.4 -----D-D---
93TH976.17 -----D-D---
CM240X ----RD-D---
CARELO --A-RD-E---

CONSENSUS-E ----rd-d---

CAR4017 --A--D-D---
CAR4071 ----RD-D---
CARMBA -----D-D---
E_H92TH011A ----RD-D---
E_H92TH001A -----D-D---

CONSENSUS-F -----------
BRA7944 -----------
BZ163A -----D-----
BZ126A -----------
93BR020.17 -----------
93BR029.2 -----------
F_H93BR029A -----------

CONSENSUS-G ----ED-D---
LBV217 --A-ED-D---
92RU131.9 ----ED-D---
47621 ----ED-D---
47622 ----ED-D---
92UG975.10 --A-ED-D-I-
CAR4067 ----EDRDAP-

CONSENSUS-O ----Ed-?Pv-
ANT70 ----ED--PV-
MVP5180 ----E--APV-
VAU ----ED-KP--
O_GA1.VI686EN ----ED-NPV-

CONSENSUS-U -----d-e---
CAR4081 -----D-E---
Z3 -----D-E---
U_BU91009A -----------

CONSENSUS-A -----d-e---
AD_K124A2 ----RD-E---
DA_MAL -----------
AD_UG266A2 -----D-E---
CA_ZAM184 ----R--K---
GX_VI525A2 ----ED-E-P-
EA_CAR4039 ----RD-K-N-
FB_93BR019.10 -----------
CD_DI2ACD -----------
DA_TZ016 -----------
DA_C608010 -----D-K---
HIV1UG3521 -----D-E---

CONSENSUS-CPZ ----??-?P?-
CPZGAB ----HD-DPV-
CPZANT ----RN--P--



    

HIV CTL Epitopes

I-91
DEC 96

gp120 CTL Epitope 6-7

CONSENSUS-B LFcASdakay
Epitope6 LFCASDAKAY (?)
Epitope7 LFCASCAKAY (B38)

CONSENSUS-A ----------
U455 ----------
SF1703 ----------
IBNG ----------
Z321 ----------
92RW020.5 --G-------
92UG031.7 ----------
92UG037.8 ----------
92RW009.14 -LG-------
TZ017 ----------
UG275A ----------
UG273A ----------
VI191A ----------
DJ264A ----------
DJ263A ----------
DJ258A ----------
KENYA ----------
CARGAN -----N-R--
CARSAS ----------
CAR4054 ---------H
CAR286A ----------
CAR4023 ----------
CAR423A ----------

CONSENSUS-B ----------
SF2 -------R--
SF2B13 -------R--
LAI ----------
HXB2R ----------
GP160EN ----------
NY5CG ----------
NL43 ----------
JRCSF ----------
JRFL ----------
ALA1 ----------
JH32 ----------
BAL1 ------R---
YU2 ----------
BRVA ----------
91US005.11 ----------
91US006.10 ----------
BZ167A --------T-
MA208 ----------
ETR ----------
BA1A ----------
MN ----------
QZ4589 ----------
CAM1 ----------
ADA ----------
JFL ----------
SIMI84 ----------
BCSG3C ----------
D31 ----------
SF162 ----------
OYI -------R--
ENVVA ----------
SF33 ----------
CDC42 ----------

CONSENSUS-B ----------

HAN ----------
RF -----E----
WMJ22 ----------
TB132 ----------
92BR020.4 --G-------
92TH014.12 ----------
92US711.14 ----------
91US712.4 ----------
92US714.1 ----------
92US715.6 ----------
92US716.6 ----------
92HT593.1 ----------
92HT594.10 ----------
92HT596.4 ----------
92HT599.24 ----------
91HT651.11 ----------
RJS ----------
GUN ----------
SC ----------
92BR014.1 --------S-
92TH026.6 --G-------
92BR021,6 ----------
ACH9 ----------
ACP1 --------T-
JM ----------
WM ----------
P896 ----------
VE1 ----------
VE2 ----------
VE3 ----------
VE4 ----------
VE5 ----------
VE6 ----------
VE7 ----------
VE8 ----------
68A ----------
US1 --G-------
US2 --G-------
US3 --G-------
US4 ----------
8020 ----------
17305 ----------
24612 ----------
26807 ----------
27290 ----------
27481 ----------
4995 ----------
CM237X ----------
91HT652.11 ----------
3202A12 ----------
3202A21 ---------S
MANC ---------H
WEAU160 ----------
SAL1 -------R--
94CU053 ----------

CONSENSUS-C ----------
93MW959.18 ----------
93MW960.3 ----------
93MW965.26 -----E----
92BR025.9 ----------
UG268A2 ----------
SM145A ------S---
D1024 ----------

CONSENSUS-C ----------

ZAM18A ----------
ZAM20A ----------
DJ259A ----------
DJ373A ----------
SE364A ----------
C_IND1 --------D-
C_IND2 -----E----
C_IND4 -C--------
C_IND5 PI-------H
C_IND6 ----------
C_IND7 ----------
C_IND8 ----------
B_H93TH067A -------E--
C_BU910905A ----------
C_BU91007A ----------
C_BU91003A ----------
C_BU91002A ----------
C_BR91015A -------R--
C_BU91001A ----------
C_BU91006B ----------
C_BU91008A ----------
C_BU91004A ----------

CONSENSUS-D --------s-
ELI --------S-
Z2Z6 --------S-
Z6 --------S-
NDK ----------
92UG021.16 --------S-
92UG046.8 --------S-
92UG024.2 ----------
92UG038.1 --------S-
43425 --------S-
JY1 --------S-
43424E --------S-
TZ005 --------S-
TZ012 --------S-
TZ023 --------S-
TZ030 --------S-
TZ053 -------QS-
TZ064 --------S-
TZ112 --------S-
UG269A --------S-
UG274A2 --------S-
SE365A2 --------S-
CAR4020 --------S-
93ZR001.3 --------S-
GP120AA --------S-

CONSENSUS-E ---------H
93TH966.8 ---------H
93TH975.15 ---------H
E_92TH011.5 ---------H
92TH006.5 --G------H
TN235 -----N---H
TN239 -----N---H
TN241 ---------H
TN242 -----N---H
TN243 ---------H
TN244 ---------H
92TH022.4 ---------H
93TH976.17 ---------H
CM240X --G------H
CARELO ---------H



    

HIV CTL Epitopes

I-92
DEC 96

CONSENSUS-E ---------H

CAR4017 ---------H
CAR4071 ---------H
CARMBA -C-------H
E_H92TH011A ---------H
E_H92TH001A ---------H

CONSENSUS-F --------S-
BRA7944 --------S-
BZ163A --------S-
BZ126A --------S-
93BR020.17 --------S-
93BR029.2 --------S-
F_H93BR029A --------S-

CONSENSUS-G ----------
LBV217 ----------
RU511B --------S RU570
----------
92RU131.9 --------S-
47621 ----------
47622 ----------
92UG975.10 ----------
CAR4067 -------RS-

CONSENSUS-O -------NLT
ANT70 -------NLT
MVP5180 -------NLT
VAU -------NLT
O_GA1.VI686EN -------NLT

CONSENSUS-U --------s-
CAR4081 --------S-
Z3 ----------
U_BU91009A --------S-

CONSENSUS-A ----------
AD_K124A2 ----------
DA_MAL --------S-
AD_UG266A2 --G-------
CA_ZAM184 ----------
GX_VI525A2 --------S-
EA_CAR4039 ---------H
FB_93BR019.10 --------S-
CD_DI2ACD --------S-
DA_TZ016 --------S-
DA_C608010 ----------
HIV1UG3521 ----------

CONSENSUS-CPZ ----??-???
CPZGAB ---------H
CPZANT ----TN-SMT

gp120 CTL Epitope 8

CONSENSUS-B dPnPqevvl
Epitope8 DPNPQEVVL (B35,B51)

CONSENSUS-A ------i?-
U455 ------ID-
SF1703 --D---IY-
IBNG ------IH-
Z321 ------LS-
92RW020.5 ------IH-
92UG031.7 --S---MH-
92UG037.8 ------IYM
92RW009.14 --T---IH-
TZ017 ------IH-
UG275A ------IN-
UG273A ------IR-
VI191A --D-K-IN-
DJ264A ------IH-
DJ263A ------IH-
DJ258A ------IY-
KENYA ------IH-
CARGAN ------IN-
CARSAS ------MD-
CAR4054 ------IK-
CAR286A ------IP-
CAR4023 --D-R-IP-
CAR423A ------IL-

CONSENSUS-B ---------
SF2 ---------
SF2B13 ---------
LAI ---------
HXB2R ---------
GP160EN ---------
NY5CG ---------
NL43 ---------
JRCSF ---------
JRFL ---------
ALA1 ------I--
JH32 ---------
BAL1 -------E-
YU2 -------K-
BRVA ------L-M
91US005.11 -------E-
91US006.10 ---------
BZ167A ------IE-
MA208 ------LP-
ETR ---------
BA1A -------E-
MN -------E-
QZ4589 --S------
CAM1 ---------
ADA ---------
JFL -------K-
SIMI84 --S---I--
BCSG3C ------I--
D31 --D------
SF162 ------I--
OYI ---------
ENVVA ---------
SF33 ---------
CDC42 N--------
HAN --------M

CONSENSUS-B ---------

RF -------L-
WMJ22 -------I-
TB132 --S----A-
92BR020.4 ------I--
92TH014.12 ---------
92US711.14 ---------
91US712.4 ---------
92US714.1 ---------
92US715.6 --D----E-
92US716.6 ---------
92HT593.1 -------L-
92HT594.10 ---------
92HT596.4 ---------
92HT599.24 ---------
91HT651.11 ------ME-
RJS -------K-
GUN N--------
SC ---------
92BR014.1 ---------
92TH026.6 ---------
92BR021,6 ---------
ACH9 --S----L-
ACP1 ----R--T-
JM ----H-IP-
WM ---------
P896 ---------
VE1 ---------
VE2 ------IK-
VE3 ---------
VE4 ------IF-
VE5 ------IL-
VE6 ---------
VE7 ----H--N-
VE8 ---------
68A ---------
US1 ------IA-
US2 --D-K-LP-
US3 --S------
US4 -------N-
8020 ---------
17305 ------I--
24612 ---------
26807 -------R-
27290 ------I--
27481 -----K---
4995 ---------
CM237X --S------
91HT652.11 ---------
3202A12 ---------
3202A21 -------A-
MANC ------I--
WEAU160 ---------
SAL1 --S---IH-
94CU053 --D---II-

CONSENSUS-C ------?--
93MW959.18 ------I-W
93MW960.3 ---------
93MW965.26 ------M--
92BR025.9 ------M--
UG268A2 ------I--
SM145A --S---ML-
D747 ------M--
D760 G-D---I--



    

HIV CTL Epitopes

I-93
DEC 96

CONSENSUS-C ------?--

D1024 ------M--
ZAM18A ------I--
ZAM20A --S---M--
DJ259A --S---LA-
DJ373A --S---L-M
SE364A ------M-W
C_IND1 ------M--
C_IND2 ------M--
C_IND4 ------I--
C_IND5 ------LW-
C_IND6 ------M--
C_IND7 ------IF-
C_IND8 ------IA-
B_H93TH067A ---------
C_BU910905A ----H-L--
C_BU91007A ------I--
C_BU91003A ------L--
C_BU91002A --S---M--
C_BR91015A ------M--
C_BU91001A ------M--
C_BU91006B ------I--
C_BU91008A ------L--
C_BU91004A --S---MH-

CONSENSUS-D ------i?-
ELI ------IA-
Z2Z6 ------IE-
Z6 ------IE-
NDK ------IE-
92UG021.16 ------I--
92UG046.8 ----R-IK-
92UG024.2 ----R-IQ-
92UG038.1 ----R-IE-
43425 ------IE-
JY1 ----R-IEM
43424E ------IE-
TZ005 ------I--
TZ012 ----R-IM-
TZ023 ------IK-
TZ030 ------I--
TZ053 ----R-IE-
TZ064 ----R-IK-
TZ112 ----R-II-
UG274A2 --D-R-IR-
SE365A2 ------IE-
CAR4020 ------ME-
93ZR001.3 ------IK-
GP120AA ----R-IE-

CONSENSUS-E ------ih-
93TH966.8 ------IH-
93TH975.15 ------IH-
E_92TH011.5 ----.....
92TH006.5 ------IH-
TN235 ------IH-
TN239 ------IY-
TN241 ------IH-
TN242 ------IH-
TN243 ------IY-
TN244 ------ID-
92TH022.4 E-----IY-
93TH976.17 ------IH-
CM240X ------IH-
CARELO ------IYM

CONSENSUS-E ------ih-

CAR4017 ------IYM
CAR4071 ------IF-
E_H92TH011A ------IH-
E_H92TH001A ------IH-

CONSENSUS-F ---------
BRA7944 --D----E-
BZ163A ---------
BZ126A ---------
93BR020.17 ---------
93BR029.2 -------F-
F_H93BR029A -------F-

CONSENSUS-G ------i?-
LBV217 ------IS-
RU511B ------IT-
RU570 ------IP-
92RU131.9 ------IT-
47621 ------LD-
47622 ------LD-
92UG975.10 ------LP-
CAR4067 ------I--

CONSENSUS-O --t-?-yp-
ANT70 --T-Y-YP-
MVP5180 ----H-FP-
VAU --S-N-YE-
O_GA1.VI686EN --T-L-YP-

CONSENSUS-U --s---??-
CAR4081 ------IL-
Z3 --S---L--
U_BU91009A --S---MI-

CONSENSUS-A ------i?-
AD_K124A2 ------IH-
DA_MAL ------IE-
AD_UG266A2 ----R-IK-
CA_ZAM184 ------I--
GX_VI525A2 ------IS-
EA_CAR4039 ------IYM
FB_93BR019.10 ---------
CD_DI2ACD --S---M--
DA_TZ016 ------I--
DA_C608010 ------IN-
HIV1UG3521 ------II-

CONSENSUS-CPZ --?-??-?-
CPZGAB --S----F-
CPZANT --D-IV-R-

gp120 CTL Epitope 9-11

CONSENSUS-B MhEdiisLWdqslKpC
Epitope9 MQEDIISLWDQSLKPC (?)
Epitope10 HEDIISLWDQSLK (?)
Epitope11 HEDIISLWDQSLK (A2)

CONSENSUS-A ----------------
U455 ----------------
SF1703 --T-------------
IBNG ----------------
Z321 ----V-----------
92RW020.5 --T-------------
92UG031.7 --T-------------
92UG037.8 --T-------------
92RW009.14 --T-------------
TZ017 --T-------------
UG275A ----------------
UG273A --T-------------
VI191A -Q--------------
DJ264A ----------------
DJ263A ----------------
DJ258A ----------------
KENYA --T-------------
CARGAN --T--T-------Q--
CARSAS --T-------------
CAR4054 ----------E-----
CAR286A ID--------E-----
CAR4023 -Q--------E-----
CAR423A ----------E-----

CONSENSUS-B ----------------
SF2 -Q--------------
SF2B13 -Q--------------
LAI ----------------
HXB2R ----------------
GP160EN ----------------
NY5CG ----------------
NL43 ----------------
JRCSF -Q--V-N---------
JRFL -Q--------------
ALA1 ----------------
JH32 ----------------
BAL1 ----------------
YU2 ----------------
BRVA ----------------
91US005.11 ---------N.EA----
91US006.10 ----------------
BZ167A -Q--------------
MA208 ----------E-----
ETR ---N------------
BA1A ----------------
MN ----------------
QZ4589 ----------------
CAM1 ----------------
ADA ----------------
JFL ----------------
SIMI84 ----------------
BCSG3C -Q--------------
D31 ----------------
SF162 ----------------
OYI -Q--------------
ENVVA ----------------
SF33 -----V----------



   

HIV CTL Epitopes

I-94
DEC 96

CONSENSUS-B ----------------

CDC42 ----------------
HAN -Q--------------
RF ----------------
WMJ22 ----------------
TB132 ----------------
92BR020.4 ----------------
92TH014.12 ----------------
92US711.14 -----S----------
91US712.4 ----------------
92US714.1 ----------------
92US715.6 ----------------
92US716.6 ----------------
92HT593.1 -Q--------------
92HT594.10 ----------------
92HT596.4 ----------------
92HT599.24 -N--------------
91HT651.11 ----------------
RJS ----------------
GUN ----------E-----
SC ----------------
92BR014.1 ----------------
92TH026.6 -Q--------------
92BR021,6 -Y--------------
ACH9 ----------------
ACP1 ----------------
JM ----------------
WM ------N---------
P896 ----------E-----
VE1 ----------------
VE2 ----------------
VE3 ----------------
VE4 ----------------
VE5 ----------------
VE6 ----V-N---E-----
VE7 ----------------
VE8 ----------------
68A ----------------
US1 ----V-----------
US2 ----------------
US3 ----------------
US4 -----------R----
8020 ----------------
17305 ----------------
24612 ----------------
26807 ----------------
27290 ----------------
27481 ----------------
4995 ----------------
CM237X ----------------
91HT652.11 ----------------
3202A12 ----------------
3202A21 ------N---------
MANC -Q--V-----------
WEAU160 ----------------
SAL1 ---G-----G------
94CU053 --------------R-

CONSENSUS-C ----------------
93MW959.18 ----------------
93MW960.3 ----V-----------
93MW965.26 ----------------
92BR025.9 --Q-------------
UG268A2 --Q-V-----------
SM145A ----------------

CONSENSUS-C ----------------

D747 ----V-----------
D760 ----V-----------
D1024 ----V-----------
ZAM18A ------R---------
ZAM20A ----------------
DJ259A --Q-------------
DJ373A --Q-------EG----
SE364A ----------------
C_IND1 ----V-----------
C_IND2 ----V-----------
C_IND4 ----V-----------
C_IND5 ----V-----------
C_IND6 ----V-----E-----
C_IND7 ----V-----------
C_IND8 ----V-----------
B_H93TH067A ----------------
C_BU910905A --Q-------------
C_BU91007A --Q-V-----------
C_BU91003A --Q-------------
C_BU91002A --Q-------------
C_BR91015A --Q--------N----
C_BU91001A --Q-------------
C_BU91006B --Q-------------
C_BU91008A -YQ-------------
C_BU91004A --Q-------------

CONSENSUS-D ----------------
ELI ----------------
Z2Z6 ----------------
Z6 I---------------
NDK ----------------
92UG021.16 --D---------I---
92UG046.8 ----V-----------
92UG024.2 ----V-----------
92UG038.1 --------R-------
43425 ----------------
JY1 -----------N----
43424E ----------------
TZ005 --Q-------------
TZ012 ----------------
TZ023 ----------------
TZ030 --Q-------------
TZ053 --G------------
TZ064 -----------N----
TZ112 ----------------
UG269A ----------E-----
UG274A2 ----------------
SE365A2 ----------------
CAR4020 ----------------
93ZR001.3 ----------------
GP120AA ----------------

CONSENSUS-E -q--v-----?------
93TH966.8 -Q--V-----------
93TH975.15 -Q--V-----------
92TH006.5 -Q--V-----------
TN235 -Q--V-----------
TN239 -Q--V-----------
TN241 -Q--V-----------
TN242 -Q--V-----------
TN243 -Q--V-----------
TN244 -Q--V-----------
92TH022.4 -Q--V-----------
93TH976.17 -Q--V-----------

CONSENSUS-E -q--v-----?------

CM240X -Q--V-----------
CARELO -Q--V-----------
CAR4017 -Q--------ER----
CAR4071 -Q--V-----------
CARMBA ----------E-----
E_H92TH011A -Q--V-----------
E_H92TH001A -Q--V-----------

CONSENSUS-F --T-------------
BRA7944 --T-------------
BZ163A --T-------------
BZ126A --T-------------
93BR020.17 --T-------------
93BR029.2 --T-------------
F_H93BR029A --T-------------

CONSENSUS-G ----------E-----
LBV217 ----------E-----
RU511B ----------E-----
RU570 ----------E-----
92RU131.9 ----------E-----
47621 ----------EG----
47622 ----------EG----
92UG975.10 ----------E-----
CAR4067 ----------E--E--

CONSENSUS-O -?-------?------
ANT70 -Q--------------
MVP5180 ---------E------
VAU ------D---------
O_GA1.VI686EN -Q-------E------

CONSENSUS-U ----------------
CAR4081 ----------E-----
Z3 ----------------
U_BU91009A -----------G----

CONSENSUS-A ----------------
AD_K124A2 --T-------------
DA_MAL ----------------
AD_UG266A2 ---------E------
CA_ZAM184 ----------------
GX_VI525A2 ----------E-----
EA_CAR4039 -Q--V-----------
FB_93BR019.10 --T-------------
CD_DI2ACD -----------G----
DA_TZ016 --Q-----------
DA_C608010 ----------------
HIV1UG3521 ----------------

CONSENSUS-CPZ -?--???-??--?---
CPZGAB ----------------
CPZANT -T--MxQ-FQ--H---



    

HIV CTL Epitopes

I-95
DEC 96

gp120 CTL Epitope 12

CONSENSUS-B kltPlCVtL
Epitope12 KTLPLCVTL (A2)

CONSENSUS-A ---------
U455 ---------
SF1703 ---------
IBNG ---------
Z321 ---------
92RW020.5 ---------
92UG031.7 ---------
92UG037.8 Q--------
92RW009.14 --P------
TZ017 ---------
D687 ---------
UG275A ---------
UG273A ---------
VI191A ---------
DJ264A E--------
DJ263A ---------
DJ258A ---------
KENYA ---------
CARGAN ---------
CARSAS Q--------
CAR4054 ---------
CAR286A E--------
CAR4023 ---------
CAR423A ---------
A_MLY10A ---------

CONSENSUS-B ---------
SF2 ---------
SF2B13 ---------
LAI -------S-
HXB2R -------S-
GP160EN -------S-
NY5CG ---------
NL43 -------S-
JRCSF ---------
JRFL ---------
ALA1 ---------
JH32 ---------
BAL1 ---------
YU2 ---------
BRVA ---------
91US005.11 ---------
91US006.10 ----I----
BZ167A ---------
MA208 ---------
ETR ---------
BA1A ---------
MN ---------
QZ4589 ---------
CAM1 ---------
ADA ---------
JFL ---------
SIMI84 ---------
BCSG3C ---------
D31 ---------
SF162 ---------
OYI ---------
ENVVA ---------
SF33 ---------

CONSENSUS-B ---------

CDC42 ---------
HAN ---------
RF ---------
WMJ22 ---------
TB132 ---------
92BR020.4 ---------
92TH014.12 ---------
92US711.14 ---------
91US712.4 ---------
92US714.1 ---------
92US715.6 ---------
92US716.6 ---------
92HT593.1 ---------
92HT594.10 ---------
92HT596.4 --A------
92HT599.24 TI-------
91HT651.11 ---------
RJS ---------
GUN ---------
SC ---------
92BR014.1 ---------
92TH026.6 ---------
92BR021,6 ---------
ACH9 ---------
ACP1 ---------
JM ---------
WM ---------
P896 ---------
VE1 ---------
VE2 ---------
VE3 ---------
VE4 ---------
VE5 ---------
VE6 ---------
VE7 -------S-
VE8 ---------
68A ---------
RJSP3 Q--------
US1 --P------
US2 ---------
US3 ---------
US4 ---------
8020 ---------
17305 ---------
24612 ---------
26807 ---------
27290 ---------
27481 ---------
4995 ---------
CM237X ---------
91HT652.11 ---------
3202A12 ---------
3202A21 ---------
MANC ---------
WEAU160 ---------
SAL1 -------S-
94CU053 ---------

CONSENSUS-C ---------
93MW959.18 ---------
93MW960.3 ---------
93MW965.26 ---------
92BR025.9 ---------
UG268A2 ---------

CONSENSUS-C ---------

SM145A ---------
D757 ---------
D747 ---------
D760 ---------
NOF V--------
SH750 ---------
DLU ---------
D1024 ---------
D744 ---------
D808 ---------
D868 ---------
ZAM18A ---------
ZAM20A -M-------
DJ259A ---------
DJ373A ---------
SE364A ---------
U0GOM ---------
BOOYD -------I-
C_IND1 ---------
C_IND2 ---------
C_IND4 ---------
C_IND5 ---------
C_IND6 ---------
C_IND7 ---------
C_IND8 ---------
B_H93TH067A ---------
C_BU910905A ---------
C_BU91007A ---------
C_BU91003A ---------
C_BU91002A ---------
C_BR91015A ---------
C_BU91001A ---------
C_BU91006B ---------
C_BU91008A ---------
C_BU91004A ---------
C_YAN4A ---------

CONSENSUS-D ---------
ELI ---------
Z2Z6 ---------
Z6 ---------
NDK ---------
92UG021.16 ---------
92UG046.8 ---------
92UG024.2 ---------
92UG038.1 ---------
43425 ---------
JY1 ---------
43424E ---------
TZ005 ---------
TZ012 ---------
TZ023 ---------
TZ030 ---------
TZ053 ---------
TZ064 ---------
TZ112 ---------
UG269A ---------
UG274A2 ---------
SE365A2 ---------
CAR4020 ---------
93ZR001.3 ---------
GP120AA ---------

CONSENSUS-E ---------



    

HIV CTL Epitopes

I-96
DEC 96

CONSENSUS-E ---------

93TH966.8 ---------
93TH975.15 ---------
E_92TH011.5 R--------
92TH006.5 ---------
TN235 ---------
TN239 ---------
TN241 ---------
TN242 ---------
TN243 ---------
TN244 ----P----
92TH022.4 ---------
1643E ---------
93TH976.17 ---------
CM240X ---------
CARELO ---------
CAR4017 ---------
CAR4071 ---------
CARMBA ---------
E_H92TH011A ---------
E_H92TH001A ---------

CONSENSUS-F ---------
BRA7944 ---------
BZ163A ---------
BZ126A ---------
RJI03 ---------
93BR020.17 ---------
93BR029.2 ---------
F_H93BR029A -----R---

CONSENSUS-G ---------
LBV217 ---------
RU511B ---------
RU570 ---------
92RU131.9 ---------
47621 ---------
47622 ---------
92UG975.10 ---------
CAR4067 ---------
HIV1BUK3A ---------

CONSENSUS-O qM-F---QM
ANT70 QM-F---QM
MVP5180 -M-F---QM
VAU QM-F---QM
O_GA1.VI686EN QM-F---QM

CONSENSUS-U ---------
CAR4081 ---------
Z3 ---F-----
I_GM4 ---------
U_BU91009A ---------

CONSENSUS-A ---------
AD_K124A2 ---------
DA_MAL ---------
AD_UG266A2 ---------
CA_ZAM184 ---------
GX_VI525A2 E--------
BF_RJI01.5 E--------
EA_CAR4039 -------I-
FB_93BR019.10 ---------
CD_DI2ACD ---------
DA_TZ016 ---------

CONSENSUS-A ---------

DA_C608010 ---------
HIV1UG3521 ---------

CONSENSUS-CPZ ----?-???
CPZGAB ---------
CPZANT ----M-IKM

gp120 CTL Epitope 13

CONSENSUS-B ncsfnittsi
Epitope13 NCSFNISTSI (Cw8)

CONSENSUS-A -----m--el
U455 -----M--EL
SF1703 ---Y-M--EL
IBNG --------EV
Z321 ---Y-M--EL
92RW020.5 --------EL
92UG031.7 ---Y-M--EL
92UG037.8 -----M--EL
92RW009.14 -----M--EL
TZ017 --------E-
D687 -----M--EL
UG275A -----M--EL
UG273A -----M--EL
VI191A --TY-M--EL
DJ264A -----M--EL
DJ263A -----M--EL
DJ258A -----M--EL
KENYA ---Y----EL
CARGAN -----M--EL
CARSAS ---Y-M--KL
CAR4054 --------E-
CAR286A --------E-
CAR4023 -----M-SE-
CAR423A -----T--E-
A_MLY10A -----t--v-

CONSENSUS-B ----------
SF2 ----------
SF2B13 ----Y-----
LAI ------S---
HXB2R ------S---
GP160EN ------G---
NY5CG -----V--I-
NL43 ------S---
JRCSF -------K--
JRFL ----------
ALA1 ----------
JH32 ----------
BAL1 --------N-
YU2 ----------
BRVA ----------
91US005.11 ----K-----
91US006.10 -------S--
BZ167A --------N-
MA208 --------N-
ETR -----V--N-
BA1A ----K---N-
MN ----------
QZ4589 -------SG-
CAM1 -----V----
ADA ----------
JFL -----T----
SIMI84 -----V----
BCSG3C -----V...L
D31 ----------
SF162 ----KV----
OYI -----T----
ENVVA --------A-
SF33 --------G-



   

HIV CTL Epitopes
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CONSENSUS-B ----------

CDC42 ----------
HAN ----KV--N-
RF ----QV---R
WMJ22 ---------R
TB132 ----K-----
92BR020.4 -----T---V
92TH014.12 ----------
92US711.14 ----------
91US712.4 -----V-A--
92US714.1 --------DV
92US715.6 ----------
92US716.6 ----------
92HT593.1 --------N-
92HT594.10 -----V----
92HT596.4 -R---V-A--
92HT599.24 --------N-
91HT651.11 -----V----
RJS ----------
GUN --------RK
SC ----------
92BR014.1 -----V----
92TH026.6 ----------
92BR021,6 ----------
ACH9 ---------R
ACP1 ----Y---N-
JM --------NM
WM ----Y-----
P896 ----Y-----
BWB11A --------R-
41R3R ----------
44L1R ------S-R-
49L1R ----------
VE1 ---------L
VE2 ---------S
VE4 -----V--N-
VE5 ----KA--N-
VE6 -----G--EL
VE7 ------S-M-
VE8 ----EVS-TV
68A ----------
RJSP3 T------SD-
US1 -------KNM
US2 --------EV
US3 -----V----
US4 ---------V
8020 ---------L
17305 --------DL
24612 --------N-
26807 --------N-
27290 -----V--N-
27481 -----V--N-
4995 ------S-NL
CM237X ----------
91HT652.11 --------N-
3202A12 ----------
3202A21 ----K-N-NM
MANC --------N-
WEAU160 -----V--L-
SAL1 --------N-
CB1 ----------
CB2 ----K----V
CB3 ---------M
CB4 -----T--TV
CB5 --------N-

CONSENSUS-B ----------

CB6 --------G-
CB7 -----T--GV
CB8 ----------
CB9 --------N-
94CU053 -----V-K--

CONSENSUS-C -----?--e?
93MW959.18 -----A--EL
93MW960.3 -----A--E-
93MW965.26 -----M--EL
92BR025.9 -----M--EV
UG268A2 -----V--E-
SM145A -----A--EL
D757 -----T--EL
D747 -----T--EL
D760 --P--A--E-
D1044 --T--A--E-
NOF ----YT--E-
SH750 -----T--VL
DLU -----A--VV
D1024 -----A--E-
D744 -----A--E-
D766 -----A--EL
D808 -----A--EV
D868 -----A--E-
ZAM18A -----A--EL
ZAM20A -----A--V-
DJ259A -----V--EL
DJ373A --------EL
SE364A --------EL
U0GOM -----A--EL
BOOYD -----T--E-
C_IND1 -----T--E-
C_IND2 ----YA--E-
C_IND4 -----A--EL
C_IND5 -----T--E-
C_IND6 --T--V--E-
C_IND7 -----S--E-
C_IND8 -----A--E-
B_H93TH067A ----------
C_BU910905A --T--M--EL
C_BU91007A --------EL
C_BU91003A -----T--EL
C_BU91002A -----V--EL
C_BR91015A -----M--EV
C_BU91001A -----V--EL
C_BU91006B --------E-
C_BU91008A --------E-
C_BU91004A --------E-
C_YAN4A -----M--EL

CONSENSUS-D --------?v
ELI -----V--VL
Z2Z6 --------VV
Z6 --------VV
NDK -----....V
92UG021.16 ----...-EV
92UG046.8 -----V--KV
92UG024.2 -----V--EV
92UG038.1 ------S-IV
43425 -S-VS---VV
JY1 --------V-
43424E K----V--A-
TZ005 --------EV

CONSENSUS-D --------?v

TZ012 --------KV
TZ023 --------EL
TZ030 --------EV
TZ053 --------EV
TZ064 -----VSIDV
TZ112 --------EL
UG269A D-Y--V--E-
UG274A2 --------EL
SE365A2 --------E-
CAR4020 -----V--V-
93ZR001.3 -----V--VV
GP120AA --------V-

CONSENSUS-E -----m--el
93TH966.8 -----M--E-
93TH975.15 -----M--E-
E_92TH011.5 --------VL
92TH006.5 -----M--EL
TN235 -----M--EL
TN239 -----M--EL
TN241 -----M--E-
TN242 -----M--EL
TN243 -----M--EL
TN244 -----M--EL
92TH022.4 --T--M--E-
1643E -----M--E-
93TH976.17 ----HM--EL
CM240X --T--M--EL
CARELO -----M--EL
CAR4017 -----V--EL
CAR4071 --------EL
CARMBA -----M--EL
E_H92TH011A --------VL
E_H92TH001A -----M--EL

CONSENSUS-F -----m--ev
BRA7944 -----M--EV
BZ163A -----V-MEV
BZ126A -----MS-EV
RJI03 ----KMA-RS
93BR020.17 -----T--E-
93BR029.2 -----M--EV
F_H93BR029A -----M--EV

CONSENSUS-G --------E-
LBV217 --------EV
RU511B --------EV
RU570 --------EL
92RU131.9 -----V--E-
47621 --------E-
47622 --------E-
92UG975.10 ----KV--EL
CAR4067 --------E-
HIV1BUK3A --------E-

CONSENSUS-O q-e--v--Vl
ANT70 K-E--V--V-
MVP5180 -----V--VL
VAU Q-D--V--VL
O_GA1.VI686EN Q-E-----VL

CONSENSUS-U -----?--e?
CAR4081 --------E-
Z3 ----KVP-EL
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CONSENSUS-U -----?--e?

I_GM4 --------..
U_BU91009A -----V--EV

CONSENSUS-A -----m--el
AD_K124A2 --------EV
DA_MAL -------PVG
AD_UG266A2 --------E-
CA_ZAM184 ---YRT--EL
GX_VI525A2 -----V--EL
BF_RJI01.5 --T-------
EA_CAR4039 --------KL
FB_93BR019.10 -----M--EV
CD_DI2ACD -----V--EV
DA_TZ016 --------EV
DA_C608010 --------VV
HIV1UG3521 -----V--EV

CONSENSUS-CPZ ?-?--??-??
CPZGAB -----V--EL
CPZANT E-N--QS-GF

gp120 CTL Epitope 14

CONSENSUS-B rliscntsv
Epitope14 KLTSCNTSV (A2)

TLTSCNTSV (A2)

CONSENSUS-A ---n----a
U455 ---N----T
SF1703 ---N----A
IBNG ---N----A
Z321 ---N----A
92RW020.5 ---N----A
92UG031.7 ---N----A
92UG037.8 ---N----A
92RW009.14 ---N----A
TZ017 ---N----A
D687 ---N----A
UG275A ---N----A
UG273A ---N----A
VI191A ---N----A
DJ264A ---N----A
DJ263A ---N----A
DJ258A ---N----A
KENYA ---N----A
CARGAN ---N----A
CARSAS --------T
CAR4054 ---N--V-T
CAR286A ---N--A-T
CAR4023 M--N--V-A
CAR423A ---N-IA-T
A_MLY10A v--n-----

CONSENSUS-B ---------
SF2 ---H--R--
SF2B13 ---H--R--
LAI T-T------
HXB2R K-T------
GP160EN ---------
NY5CG T--N-D---
NL43 ---------
JRCSF ---------
JRFL -----D---
ALA1 I--------
JH32 ---------
BAL1 ---------
YU2 ---------
BRVA ---------
91US005.11 --M------
91US006.10 --R------
BZ167A ------N--
MA208 -----D---
ETR -----D---
BA1A ---------
MN ---------
QZ4589 ---N-----
CAM1 T--H-----
ADA ---N----T
JFL T--N----T
SIMI84 T--N-----
BCSG3C ---------
D31 ---------
SF162 K--N-----
OYI ---H----T
ENVVA ---H-----

CONSENSUS-B ---------

SF33 ---H--S--
CDC42 ---N-----
HAN M--H--R--
RF T--H--S--
WMJ22 ---N-----
TB132 --------I
92BR020.4 --T------
92TH014.12 ---N-----
92US711.14 -MVK-----
91US712.4 ---------
92US714.1 ---------
92US715.6 ---------
92US716.6 ---------
92HT593.1 ---N-----
92HT594.10 I-------T
92HT596.4 I-------T
92HT599.24 I------T-
91HT651.11 ---N-----
RJS T--N-----
SC T--N-----
92BR014.1 M--H-----
92TH026.6 ---N-----
92BR021,6 M--N-----
ACH9 ---------
ACP1 K--N-----
JM I-T------
WM ---------
P896 ---------
BWB11A ---------
41R3R ---N--N-T
44L1R ---N----G
49L1R P-V..----
VE1 ---------
VE2 ---------
VE3 ---H----I
VE4 A--------
VE6 ---N--S-T
VE7 --R-----L
VE8 M-----S--
68A ---------
RJSP3 M--N-----
US1 ---------
US2 ---------
US3 T--N-----
US4 ---N-----
8020 --R------
17305 --------I
24612 ---------
26807 ---------
27290 ---------
27481 ---------
4995 ---------
CM237X ---N-H---
91HT652.11 ---N-----
3202A12 ---H--S--
3202A21 ---------
MANC --------T
WEAU160 T--N-KS-T
SAL1 ---------
CB1 ---------
CB2 ---N-----
CB3 ---------
CB4 ---------
CB5 ---------



   

HIV CTL Epitopes

I-99
DEC 96

CONSENSUS-B ---------

CB6 --------I
CB7 ---N-----
CB8 ---------
CB9 ---------
94CU053 T--N-----

CONSENSUS-C ---n----a
93MW959.18 ---N-S--T
93MW960.3 ---N----T
93MW965.26 ---N-----
92BR025.9 ---N----A
UG268A2 ---N----A
SM145A ---N----A
D757 ---N----A
D747 ---N----A
D760 ---N----A
D1044 ---N----A
NOF I--H----T
SH750 I--N----A
DLU ---N-D--A
D1024 ---N----A
D744 ---N----A
D766 ---N----A
D808 ---N----A
D868 ---N----A
ZAM18A ---N----A
ZAM20A I--N----T
DJ259A ---N----A
DJ373A ---N----S
SE364A ---N----A
U0GOM ---N----A
BOOYD I--D----A
C_IND1 ---N----A
C_IND2 ---N----A
C_IND4 ---N----A
C_IND5 ---N----A
C_IND6 ---N----A
C_IND7 I--N----A
C_IND8 ---N----A
B_H93TH067A --LN-----
C_BU910905A ---N----A
C_BU91007A ---N----T
C_BU91003A ---N----T
C_BU91002A ---N----A
C_BR91015A ---N----A
C_BU91001A --------A
C_BU91006B ---N----A
C_BU91008A ---N----A
C_BU91004A I--N----A
C_YAN4A ---N----T

CONSENSUS-D ---n----a
ELI ---N----A
Z2Z6 ---N----A
Z6 ---N----A
NDK ---N-D--T
92UG021.16 ---N--A-T
92UG046.8 ---N-----
92UG024.2 ---N----A
92UG038.1 ---H----T
43425 ---N----A
JY1 ---N----A
43424E ---N----A
TZ005 ---H----A

CONSENSUS-D ---n----a

TZ012 ---N----A
TZ023 ---N----A
TZ030 ---H----A
TZ053 ---N----A
TZ064 ---N----A
TZ112 ---N----A
UG269A ---N--S-A
UG274A2 --VN-T--A
SE365A2 ---N-----
CAR4020 ---N----A
93ZR001.3 ---N----A
GP120AA ---N----A

CONSENSUS-E ---n-----
93TH966.8 ---N-----
93TH975.15 ---N-----
E_92TH011.5 ---N-----
92TH006.5 ---N-----
TN235 ---N-----
TN239 ---N-----
TN241 ---N-----
TN242 ---N-----
TN243 ---N-----
TN244 ---N-----
92TH022.4 ---N-----
1643E ---N-----
93TH976.17 ---N-----
CM240X ---N-----
CARELO I--H-----
CAR4017 M--N--N--
CAR4071 ---H-----
CARMBA ---N-----
E_H92TH011A ---N-----
E_H92TH001A ---N-----

CONSENSUS-F ---n----T
BRA7944 ---N----T
BZ163A ---N----T
BZ126A ---H-D--T
RJI03 ---H----T
93BR020.17 ---H-DA-T
93BR029.2 ---N----T
F_H93BR029A ---N----T

CONSENSUS-G ---n--v-t
LBV217 ---N--A-T
RU511B ------V-T
RU570 ---N--V-T
92RU131.9 ---N--V-T
47621 V-MN----T
47622 V--N----T
92UG975.10 ---N--V-T
CAR4067 ---N--V-T
HIV1BUK3A I--N--V-A

CONSENSUS-O t-?N--STt
ANT70 T-TN--STT
MVP5180 M-TN--STI
VAU ---N--STT
O_GA1.VI686EN T--N--STT

CONSENSUS-U ---N----a
CAR4081 ---N----A
Z3 ---N----T

CONSENSUS-U ---N----a

I_GM4 I-VN-----
U_BU91009A ---N----A

CONSENSUS-A ---n----a
AD_K124A2 ---N----A
DA_MAL ---N-----
AD_UG266A2 ---N----A
CA_ZAM184 --------A
GX_VI525A2 ---H--V-T
BF_RJI01.5 ---N-----
EA_CAR4039 V--LVIH--
FB_93BR019.10 ---N----T
CD_DI2ACD ---N----A
DA_TZ016 ---H----A
DA_C608010 ---N----A
HIV1UG3521 ---N----A

CONSENSUS-CPZ ????---T?
CPZGAB -I-N---TA
CPZANT Y-WH---TT



    

HIV CTL Epitopes

I-100
DEC 96

gp120 CTL Epitope 15

CONSENSUS-B ctnvStvQC
Epitope15 CTNVSTVQC (Cw8)

CONSENSUS-A -k-------
U455 -R-------
SF1703 -K-------
IBNG -K-------
Z321 -R-------
92RW020.5 -K-------
92UG031.7 -K-------
92UG037.8 -K-------
92RW009.14 -K-------
TZ017 -K-------
UG275A -N-------
UG273A -K---S---
VI191A -R---S---
DJ264A -K-------
DJ263A -K-------
DJ258A -K-------
KENYA ---------
CARGAN -R---S---
CARSAS -K-------
CAR4054 -K-------
CAR4023 -K-------
CAR423A -N-------
A_MLY10A -r-------

CONSENSUS-B ---------
SF2 ---------
SF2B13 ---------
LAI ---------
HXB2R ---------
GP160EN ---------
NY5CG ---------
NL43 ---------
JRCSF -K-------
JRFL -K-------
ALA1 -K-------
JH32 ---------
BAL1 ---------
YU2 ---------
BRVA ---------
91US005.11 -K-------
91US006.10 -K-------
BZ167A -NK------
MA208 -K-------
ETR -K-------
BA1A -S-------
MN -K-------
QZ4589 -K-------
CAM1 ---------
ADA -K-------
JFL -K-------
SIMI84 -K-------
BCSG3C -K-------
D31 -K-------
SF162 ---------
OYI ---------
ENVVA ---------
SF33 ---------
CDC42 ---------
HAN -K-------

CONSENSUS-B ---------

RF -K-------
WMJ22 ---------
TB132 -K-------
92BR020.4 ---------
92TH014.12 ---------
92US711.14 ---------
91US712.4 -K-------
92US714.1 -K-------
92US715.6 ---------
92US716.6 ---------
92HT593.1 -K-------
92HT594.10 ---------
92HT596.4 ---------
92HT599.24 -K-------
91HT651.11 ---------
RJS ---------
GUN -K-------
SC ---------
92BR014.1 ---------
92TH026.6 ---------
92BR021,6 -K-------
ACH9 -K-------
ACP1 -K-------
JM ---------
WM ---------
P896 ---------
BWB11A -R-------
41R3R -KP------
44L1R -KP------
49L1R -N-------
VE1 ---------
VE2 -KD------
VE3 ---------
VE4 -S-------
VE5 ---------
VE6 -K-------
VE7 -K-------
VE8 ---------
68A ---------
RJSP3 -K-------
US1 -K-------
US2 ---------
US3 ---------
US4 -K-------
8020 -K-------
17305 ---------
24612 WR---A---
26807 -K-------
27290 ---------
27481 ---------
4995 ---------
CM237X ---------
91HT652.11 -K-------
3202A12 ---------
3202A21 -K-------
MANC ------I--
WEAU160 -K-------
SAL1 ---------
CB1 -E-------
CB2 ---I-----
CB3 -K-I-----
CB4 ---------
CB5 ---------
CB6 -K-------

CONSENSUS-B ---------

CB7 ---------
CB8 -K-I-----
CB9 ---------
94CU053 -H-------

CONSENSUS-C -?-------
93MW959.18 -H-------
93MW960.3 -H-------
93MW965.26 -K-------
92BR025.9 -N----I--
UG268A2 -N-------
SM145A -RY------
D757 -H----RT-
D747 -H-I-----
D760 -H-------
D1044 -H-------
NOF -N-------
SH750 -H-------
DLU -H-------
D1024 -H-------
D744 -H-------
D766 -R-------
D808 -Q--R---F
D868 -S-------
ZAM18A -H-------
ZAM20A -H-------
DJ259A -N-------
DJ373A -K-------
SE364A -N-------
U0GOM -H-------
BOOYD -R-------
C_IND1 -H-------
C_IND2 -H-------
C_IND4 -H-------
C_IND5 -K-------
C_IND6 -N-------
C_IND7 -H-------
C_IND8 -H-------
B_H93TH067A ---------
C_BU910905A ---------
C_BU91007A -N-------
C_BU91003A -N-------
C_BU91002A -N-------
C_BR91015A -N-------
C_BU91001A -N-------
C_BU91006B ---------
C_BU91008A -N-------
C_BU91004A -N-----L-
C_YAN4A -K-------

CONSENSUS-D -k-------
ELI ---------
Z2Z6 ---------
Z6 ---------
NDK -S-------
92UG021.16 -K-------
92UG046.8 -K-------
92UG024.2 -N-------
92UG038.1 -K-------
43425 -K-------
JY1 -KK------
43424E -K-------
TZ005 -K-------
TZ012 -K-------
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CONSENSUS-D -k-------

TZ023 -N-------
TZ030 -K-------
TZ053 -K-------
TZ064 -K-------
TZ112 AK-------
UG269A -K-------
UG274A2 -Q-------
SE365A2 -K-------
CAR4020 -H-------
93ZR001.3 -K---S---
GP120AA -E-------

CONSENSUS-E -k---S---
93TH966.8 -----S---
93TH975.15 -K---S---
E_92TH011.5 -K---S---
92TH006.5 -K---S---
TN235 -K---S---
TN239 -K---S---
TN241 RK---S---
TN242 -K---S---
TN243 -K---S---
TN244 -K---S---
92TH022.4 -K---S---
1643E -K---S---
93TH976.17 -K---S---
CM240X -K---S---
CARELO -K---S---
CAR4017 -K---S---
CAR4071 -KK--S---
CARMBA -K---S---
E_H92TH011A -K---S---
E_H92TH001A -K---S---

CONSENSUS-F -k-------
BRA7944 -K-------
BZ126A -K-------
RJI03 ---------
93BR020.17 -K-------
93BR029.2 -G-------
F_H93BR029A ---------

CONSENSUS-G -k-------
LBV217 -K-------
RU511B -K-------
RU570 -K-------
92RU131.9 -K-------
47621 -K-------
47622 -K-------
92UG975.10 -Y-------
CAR4067 -K-------
HIV1BUK3A -K-------

CONSENSUS-O -k-itV-T-
ANT70 -R-ITV-T-
MVP5180 -H-I-V-T-
VAU -K--TV-T-
O_GA1.VI686EN -K-ITV-T-

CONSENSUS-U -K-------
CAR4081 -K-------
Z3 -K-------
I_GM4 -K-------
U_BU91009A -K-------

CONSENSUS-U -K-------

CONSENSUS-A -k-------
AD_K124A2 -K-------
DA_MAL -K-------
AD_UG266A2 -K-------
CA_ZAM184 -K---S---
GX_VI525A2 -K-------
BF_RJI01.5 -K-------
EA_CAR4039 -K-------
FB_93BR019.10 ---------
CD_DI2ACD -K-------
DA_TZ016 -K-------
DA_C608010 -K-------
HIV1UG3521 -N-------

CONSENSUS-CPZ -?---?-H-
CPZGAB -------H-
CPZANT -K---V-H-

g120 CTL Epitope 16

CONSENSUS-B rpvvstqll
Epitope16 RPIVSTQLL (B35)

CONSENSUS-A k--------
U455 K--------
SF1703 ---I-----
IBNG K--------
Z321 ---------
92RW020.5 ---I-----
92UG031.7 K--------
92UG037.8 ---------
92RW009.14 K--------
TZ017 ---------
D687 K--------
K114 K--------
UG06 K--------
UG275A K--------
UG273A ---------
VI191A K--------
DJ264A K--------
DJ263A K--------
DJ258A K-A------
KENYA K--------
CARGAN K---T----
CARSAS ---------
CAR4054 K--------
CAR286A K--------
CAR4023 K--------
CAR423A K--------
A_MLY10A ---------

CONSENSUS-B ---------
SF2 --I------
SF2B13 K--------
LAI ---------
HXB2R ---------
GP160EN ---------
NY5CG K--------
NL43 ---------
JRCSF ---------
JRFL ---------
ALA1 ---------
JH32 K--------
BAL1 ---------
YU2 ---------
BRVA ---------
91US005.11 ---------
91US006.10 ---------
BZ167A ---------
MA208 ---------
ETR ---------
BA1A ---------
MN ---------
QZ4589 ---------
CAM1 ---------
ADA ---------
JFL ------H--
SIMI84 K--------
BCSG3C K--------
D31 ---------
SF162 ---------
OYI K--------
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CONSENSUS-B ---------

ENVVA ---------
SF33 K--------
CDC42 ---------
HAN ---------
RF ---------
WMJ22 ---------
TB132 K--------
92BR020.4 K--------
92TH014.12 ---------
92US711.14 ---------
91US712.4 -----S---
92US714.1 ---------
92US715.6 K--------
92US716.6 ---------
92HT593.1 K--------
92HT594.10 ---------
92HT596.4 ---------
92HT599.24 --A------
91HT651.11 K--------
RJS ---------
GUN ---------
SC ------H--
92BR014.1 ---------
92TH026.6 ---------
92BR021,6 ---------
ACH9 ---------
ACP1 ---------
JM ---------
WM ---------
P896 ---------
BWB11A ---------
41R3R ---------
44L1R ---------
49L1R K--------
VE1 ---------
VE2 K--------
VE3 ---------
VE4 ---A-----
VE5 K--------
VE6 K--------
VE7 ---------
VE8 -------P-
68A ---------
RJSP3 ---------
US1 ---------
US2 ---------
US3 K--------
US4 ---------
8020 ---------
17305 ---------
24612 K--------
26807 K--------
27290 K--------
27481 K--------
4995 ---------
CM237X ---------
91HT652.11 ---------
3202A12 ---------
3202A21 ---------
MANC ---------
WEAU160 ---------
SAL1 K--------
CB1 ---------
CB2 ---------

CONSENSUS-B ---------

CB3 ---------
CB4 ---------
CB5 ---------
CB6 ---------
CB7 --T-VNSTT
CB8 ---------
CB9 ---------
94CU053 K--------

CONSENSUS-C k--------
93MW959.18 K--------
93MW960.3 K--------
93MW965.26 K--------
92BR025.9 K--M-----
UG268A2 K--I-----
SM145A K--------
D757 K--------
D747 K--------
D760 S--------
D1044 K--------
NOF K--------
SH750 K--------
DLU K----P---
D1024 K--------
D744 K--------
D766 K--------
D808 K--------
D868 K--------
ZAM18A K--------
ZAM20A K--------
DJ259A K--------
DJ373A K--------
SE364A K--------
U0GOM K--------
BOOYD K--------
C_IND1 K--------
C_IND2 NA-I-----
C_IND4 K--------
C_IND5 NRCG-----
C_IND6 K--------
C_IND7 K--------
C_IND8 ---------
B_H93TH067A ---------
C_BU910905A ---------
C_BU91007A K--------
C_BU91003A K--------
C_BU91002A K--------
C_BR91015A K--I-----
C_BU91001A K--I-----
C_BU91006B K---T----
C_BU91008A K--------
C_BU91004A K--------
C_YAN4A K----A---

CONSENSUS-D ---------
ELI ---------
Z2Z6 ---------
Z6 ---------
NDK ---------
92UG021.16 K--------
92UG046.8 S--------
92UG024.2 ---------
92UG038.1 --------P
43425 K--------

CONSENSUS-D ---------

JY1 ---------
43424E K--------
TZ005 ---------
TZ012 K--------
TZ023 ---------
TZ030 K--------
TZ053 K--------
TZ064 ---------
TZ112 ---------
UG269A K--------
UG274A2 ---------
SE365A2 K--------
CAR4020 K--------
93ZR001.3 K--------
GP120AA K--------

CONSENSUS-E K--------
93TH966.8 K--------
93TH975.15 K--------
E_92TH011.5 K--------
92TH006.5 K--------
TN235 K--------
TN239 K--------
TN241 K--------
TN242 K--------
TN243 K--------
TN244 K--------
92TH022.4 K--------
1643E K--------
93TH976.17 K--------
CM240X K--------
CARELO K--------
CAR4017 K--------
CAR4071 K--------
CARMBA K--------
E_H92TH011A K--------
E_H92TH001A K--------

CONSENSUS-F K--------
BRA7944 K--------
BZ163A K--------
BZ126A K--------
RJI03 K--------
93BR020.17 K--------
93BR029.2 K--------
F_H93BR029A K--------

CONSENSUS-G K--------
LBV217 K--------
RU511B K--------
RU570 K--------
92RU131.9 K--------
47621 K--I-----
47622 K--I-----
92UG975.10 K------F-
CAR4067 K--------
G3 K--------
G9 K--------
JP882 K--------
JV832 K--------
HIV1BUK3A K--------

CONSENSUS-O k-T-----I
ANT70 --T-----I
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CONSENSUS-O k-T-----I

MVP5180 K-T-----I
VAU K-T-----I
O_GA1.VI686EN K-T-----I

CONSENSUS-U k--------
CAR4081 K--------
Z3 ---------
I_GM4 K--------
U_BU91009A K--------

CONSENSUS-A k--------
AD_K124A2 K--------
DA_MAL K--------
AD_UG266A2 ---------
CA_ZAM184 ---------
GX_VI525A2 K--------
BF_RJI01.5 K--------
EA_CAR4039 K--------
FB_93BR019.10 K--------
CD_DI2ACD K--------
DA_TZ016 K-I------
DA_C608010 ------H--
HIV1UG3521 K--------

CONSENSUS-CPZ ?-?-?-?--
CPZGAB K---T----
CPZANT S-M-A-W--

gp120 CTL Epitope 17-18
CONSENSUS-B Rpnnntrksi
Epitope17 RPNNNTRKSI (?B7)
Epitope18 RPNNNTRKSI (B7)

CONSENSUS-A ---------v
U455 --Y.----N-
SF1703 ---------V
IBNG --------GV
Z321 ----------
92RW020.5 --------GV
92UG031.7 ---------V
92UG037.8 ---------V
92RW009.14 ---------V
TZ017 --S------V
D687 --G---N-NV
K114 -------R--
L414 -------R-V
P104 --S----RG-
PZ61 --------G-
UG06 --YKKV-RR-
CI211 --S------V
UG275A -------T-V
UG273A --G----T-V
VI191A --S-----G-
DJ264A ---------V
DJ263A ---------V
DJ258A --G------V
KENYA -------M--
CARGAN --SRT---RW
CARSAS -------RRM
CAR4054 --G-----G-
CAR286A --G-------
CAR4023 -------R-M
CAR423A ----Y---M-
CI31 ---------V
CI473 --G-Y----V
CI451 ---------V
CI145 --S------V
CI3291 --G------L
CI3263 --G------W
CI201 --S---S---
CI3271 --G-----GV
CI422 ---------V
CI3301 ---------V
CI47 --G-Y----V
CA1 -------T-V
VI1076 --S------V
LBV2310 ---------V
VI685 ---------V
G41 ----------
A_GA1-G135 -------RG-
A_GA1-LBV23 -------RE-
A_MLY10A -LA-------

CONSENSUS-B ----------
SF2 ----------
SF2B13 --------G-
LAI ----------
HXB2R --------R-
GP160EN --Y--K----
JB02 ----------
NY5CG --------G-
NL43 ----------
JRCSF --S-------
JRFL ----------
ALA1 ---IYRKGR-

CONSENSUS-B ----------

JH32 --SKT--RR-
BAL1 ----------
YU2 ----------
BRVA --------R-
91US005.11 --G-------
91US006.10 ----------
BZ167A ----KA-RR-
MA208 --GH------
ETR ----K---RV
BA1A ----------
MN ---Y-K--R-
QZ4589 ----------
CAM1 -L--------
ADA ----------
JFL ----------
SIMI84 ----SK--TL
BCSG3C ---KK---R-
D31 ----Y-S-R-
SF162 ----------
OYI -------NR-
ENVVA --------G-
SF33 -----R-RR-
CDC42 ----H---RV
HAN --------G-
RF ----------
WMJ22 --Y--V-R-L
92BR020.4 ----------
92TH014.12 ----------
92US711.14 ----------
91US712.4 ----------
92US714.1 -------R--
92US715.6 ----------
92US716.6 ----------
92HT593.1 ------S-R-
92HT594.10 ----S---R-
92HT596.4 --------R-
92HT599.24 -------R-V
91HT651.11 ----------
RJS --Y-TKKIRH
GUN ----------
SC ------TR--
SBA -------R--
SBB ------S-R-
SBC ----------
92BR014.1 -----IQRRI
92TH026.6 ----------
92BR021,6 ----------
ACH9 ----------
ACP1 --------G-
JM ----------
WM --------G-
CAN0A --H-------
P896 -------RRL
BWB11A --------G-
CI223 ----------
41R3R --STTIQDGG
44L1R --S-----G-
49L1R --G----G-L
VE1 ----------
VE2 -------QG-
VE3 --------G-
VE4 -------R--
VE5 --------G-
VE6 --------R-
VE7 -------RG-
VE8 ----Y-A-R-
68A -----I--R-
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CONSENSUS-B ----------

RJSP3 --------G-
US1 ----------
US2 --S-------
US3 ----------
US4 ----------
8020 --S--R-RRV
17305 ----------
24612 --------G-
26807 -A------G-
27290 -------RG-
27481 --------G-
4995 --------G-
CM237X ----------
91HT652.11 ----------
92UG005 --Y-----G-
3202A12 --------G-
3202A21 --------G-
MANC --S--S----
WEAU160 --------K-
SAL1 ----------
CB1 ----------
CB2 --------G-
CB3 --H-------
CB4 ------I-G-
CB5 ----------
CB6 -------R--
CB7 --------GM
CB8 ----------
CB9 ----------
94CU053 --------N-

CONSENSUS-C ----------
93MW959.18 -------R--
93MW960.3 ----------
93MW965.26 ---------V
92BR025.9 ----------
UG268A2 -------E--
SM145A -YA------V
D757 ----------
D747 --------GV
D760 ----------
D1044 ----------
NOF --------R-
SH750 ----------
DLU ----------
D1024 ----------
D744 --S-------
D766 ---------L
D808 ---------T
D868 ----------
ZAM18A --S-------
ZAM20A --G-------
Z8A1 ---------
DJ259A -------E--
DJ373A -------Q--
SE364A ---------M
U0GOM --S-------
BOOYD ----------
C_IND1 ----------
C_IND2 ----------
C_IND4 --S-------
C_IND5 ----------
C_IND6 ----------
C_IND7 ----------
C_IND8 ----------
B_H93TH067A ----------
C_BU910905A -------T--

CONSENSUS-C ----------

C_BU91007A --------G-
C_BU91003A -------R--
C_BU91002A -------E--
C_BR91015A ----------
C_BU91001A ----------
C_BU91006B ------KE--
C_BU91008A -------T--
C_BU91004A -------E--
C_GA1.LBV105 -------E--
C_GA1.G134 -------E--
C_YAN4A -------E--

CONSENSUS-D --y?---qrt
ELI --YQ---QRT
Z2Z6 --YR-I-QRT
Z6 --YK---Q-T
NDK --YKY--QRT
92UG021.16 --YDKVSYRT
92UG046.8 --YE-K-RRT
92UG024.2 --Y--I-QRT
92UG038.1 --FYAIERQK
43425 --Y----Q-T
JY1 PD-KI--Q-T
43424E --S----Q-T
TZ005 --YR---QRT
TZ012 --YY-Q-RRT
TZ023 --YR---RRT
TZ030 --YK--IQRT
TZ053 PYIK-I-RRT
TZ064 --YRSSTRRT
TZ112 --FTR--QRT
UG23 --YE-V-HRT
UG269A --YTK--HR.
UG274A2 --YE-I-QRT
SE365A2 --Y--K-QRT
CAR4020 ----YK-QGT
CI132 -------QGT
93ZR001.3 --YSKE-LKT
GP120AA -------Q-T
D_GA1.G141 -------Q-T
D_GA1.G109 --G-K--QKT

CONSENSUS-E --s----t--
93TH966.8 --S----T-T
93TH975.15 --S----T-V
E_92TH011.5 --S----T--
92TH006.5 --S----T--
TN235 --S----T--
TN239 --S----T--
TN241 --S----T--
TN242 --S----T--
TN244 --S----T--
92TH022.4 --S----T--
1643E --S--I-T-F
93TH976.17 --ST---T--
CM240X --S----T--
CARELO --YK---T-A
CAR4017 --SKKI-T-V
CAR4071 --FKKM-T-V
CARMBA --S----T-V
E_H92TH011A --S----T--
E_H92TH001A --S----T--

CONSENSUS-F ----------
BRA7944 ----------
BZ163A --------G-
BZ126A ----Y-----
RJI03 -----I----

CONSENSUS-F ----------

93BR020.17 --------R-
93BR029.2 ----------
CA20 ----------
CA16 --SKTI-RR-
CA4 ----------
VI354 --------G-
AR16 ----------
AR18 ----------
F_H93BR029A ----------
F_GA1.VI354 --------G-

CONSENSUS-G ----------
LBV217 ----------
RU511B ----------
RU570 ----------
92RU131.9 ----------
47621 ----------
47622 ----------
92UG975.10 ----------
CAR4067 ----------
G3 ----------
G9 ----------
JP882 ----------
JV832 ----------
G_GA1.G98 --S---I---
G_GA1.VI526 ---------K
HIV1BUK3A ----------

CONSENSUS-H ------.?--
CA13 ------.R-M
VI557 ------.---

CONSENSUS-O --g-?-vQe-
ANT70 --QI.DIQEM
MVP5180 -EGIAEVQD-
VAU --G-Q-IQK-
O_GA1.VI686EN --G-H-VQEM
CA9 --G-H-VQE-

CONSENSUS-U --?------?
CAR4081 ---------V
Z3 PGSDKKIRQS
I_GM4 --A-----G-
Z1A ----Y----V
U_BU91009A --YK-I-RGT

CONSENSUS-A ---------v
AD_K124A2 -----I----
DA_MAL --G----RG-
AD_UG266A2 --Y--IKIQR
CA_ZAM184 --S----R--
GX_VI525A2 ----------
BF_RJI01.5 ----------
EA_CAR4039 --S--I-T-V
FB_93BR019.10 ----------
FB_AR15 -------R--
CD_DI2ACD --YK-I-RGT
DA_TZ016 ---------V
DA_C608010 --F-KR-QTT
HIV1UG3521 --Y----EGT

CONSENSUS-CPZ --G-?-????
CPZGAB --G----GEV
CPZANT --G-R-VRNL



     

HIV CTL Epitopes

I-105
DEC 96

gp120 CTL Epitope 19-29

CONSENSUS-B sihigpgrafyttg?
Epitope19 RIHIGPGRAFYTTKN (?)

RIQRGPGRAFVTIGK (?)
Epitope20 RIQRGPGRAFVTIGK (A11)
Epitope21 RIQRGPGRAFVTIGK (A2)
Epitope22 RIQRGPGRAFVTIGK (A2,A3)
Epitope23 RIHIGPGRAFYTTKN (D d)

SITKGPGRVIYATGQ (Dd)
Epitope24 RIHIGPGRAFYTTKN (H-2D d)

RIQRGPGRAFVTIGK (H-2Dd)
Epitope25 RIQRGPGRAFVTIGK (H-2 d,p,u,q)
Epitope26 RIQRGPGRAFVTIGK (H-2 d)
Epitope27 RGPGRAFVTI (D d)
Epitope28 RGPGRAFVTI (H-2D d)
Epitope29 GRAFVTIGK (B27)

CONSENSUS-A -vr----q---a--d
U455 RYS--S-Q---V--K
SF1703 -VR----Q---A--D
IBNG GV-----Q---A--D
Z321 --S-------FA--D
92RW020.5 GVR----Q---A--G
92UG031.7 -VR----Q---A--D
92UG037.8 -VR----QT--A--D
92RW009.14 -V-----Q---A--D
TZ017 -VR----Q---A--D
D687 NV-----Q---AR-R
K114 ----A--Q---A--A
L414 -VR----QT--A--D
P104 G--L---Q---A-NA
PZ61 G--L---QT-CA--E
UG06 R-------S---.SN
CI211 -VN----Q---A--D
UG275A -VR----QS--A--D
UG273A -VR----Q---A--D
VI191A G----------A--Q
DJ264A -VR----QT--A--D
DJ263A -VR----QT--A--D
DJ258A -VR----QT--A--D
KENYA --R----Q---A--D
CARGAN RW---S-Q---AIDG
CARSAS RM--------IA-DA
CAR4054 H-GP---Q-I-A--D
CAR286A IM------S--AK-V
CAR4023 -MR----QT--A--D
CAR423A PTGP-Q-QVI-A--K
CI31 -VR----Q---A--D
CI473 RTG----QT--A--K
CI451 -VR----QT--A--D
CI145 -VP----Q---A-DD
CI3291 -LR----QT--A--D
CI3263 NW-----------DG
CI201 --R----QT--A--R
CI3271 GV-----Q---AR-D
CI422 -V-----Q---A--D
CI3301 -VR----Q---A--D

CONSENSUS-A -vr----q---a--d

CI47 RTG----QT--A--K
CA1 -VR----Q---A--D
VI1076 -VR----QT--A--D
LBV2310 -VR----QT--A--D
VI685 -V-----Q---A--D
G41 -------Q---A--D
A_GA1-G135 G------Q---A--D
A_GA1-LBV23 E------Q---A.-N
A_MLY10A -------Q-I--.ND

CONSENSUS-B ---------------
SF2 --Y-------H---R
SF2B13 G--------V----R
LAI R-QR------V-I-K
HXB2R R-QR------V-I-K
GP160EN R-QR------V-I-K
JB02 -----------A--E
NY5CG G-A-----TL-AREK
NL43 R-QR------V-I-K
JRCSF --------------E
JRFL --------------E
ALA1 R---------H--RQ
JH32 R------------KQ
BAL1 --------------E
YU2 --N------L----E
BRVA R-TM----VY----Q
91US005.11 --P--------A--D
91US006.10 --T-----------Q
BZ167A R-R-----T--.--K
MA208 --PM------FA--D
ETR RVTM----VY----E
BA1A ---------L----E
MN R------------KN
QZ4589 ------------.-E
CAM1 --A-----TV-A-DR
ADA --------------E
JFL --TL----------D
SIMI84 TL-M--K----A--D
BCSG3C R-TT----VY----E
D31 R-R--AR-----K-K
SF162 --T--------A--D
OYI R-S-------H--KQ
ENVVA G--------V----R
SF33 R-TS---KVL----E
CDC42 RVTL----VW----E
HAN G--------V----R
RF --TK----VI-A--Q
WMJ22 -LS-------.R-RE
92BR020.4 -----------A--D
92TH014.12 ---L-----W----Q
92US711.14 ---L-------A--E
91US712.4 --------------D
92US714.1 ---M-L-----A--D
92US715.6 --------------E
92US716.6 --------------Q
92HT593.1 R-S-------RA-.K
92HT594.10 R-S-----VW----Q
92HT596.4 R-S-----VW----Q



   

HIV CTL Epitopes

I-106
DEC 96

CONSENSUS-B ---------------
92HT599.24 -G---G--TLF--.H
91HT651.11 --N------W-A-.N
RJS H----------V--G
GUN --T--S----HAIEK
SC -----------A--D
SBA --N-----------D
SBB R-S-------VAARE
SBC --S-----------E
92BR014.1 I---------HA--G
92TH026.6 --PL---Q-W----Q
92BR021,6 ---M-W-----A--E
ACH9 --P-----------D
ACP1 G-G-----TV--AEK
JM ----A---------D
WM G------K------E
CAN0A ---M---K------G
P896 RLS--------ARRN
BWB11A G-NV-----L----D
CI223 ---M---S-I-A--E
41R3R G--V-----I-APAQ
44L1R G--L-----I-P-EK
49L1R -L-LH---K--YSRG
VE1 ---M-------A--E
VE2 G--------I----R
VE3 G-G-----V--A--G
VE4 ---M-F---L--N-E
VE5 G-Y----------EK
VE6 R-TM----VL----Q
VE7 G--L-L--R----DI
VE8 R-S-------R-K-R
68A R-------------Q
RJSP3 G--M-W--T--A--R
US1 ---------I-A--G
US2 --------------N
US3 --P--------A--D
US4 -----------A--D
8020 RVTM----VW----E
17305 --------------Q
24612 G------S------G
26807 R-GH----S-----K
27290 G-------------Q
27481 G--M-L--------Q
4995 G-R--------A--R
CM237X ---L---K-W----P
91HT652.11 --P--------A--D
92UG005 G--------Y---NI
3202A12 G----------AARK
3202A21 G------K---A--Q
MANC --Y-----R-HV-RA
WEAU160 K-TL----VL----E
SAL1 --P-----Q-----Q
CB1 --S-----------E
CB2 G-N--------A--E
CB3 ---M---G-L-A--R
CB4 G----------A--Q
CB5 --N-----------Q
CB6 --N-----------D
CB7 GM---------A--D
CB8 --------------Q

CONSENSUS-B ---------------
CB9 -----------A--G
94CU053 N-YL-R--SV-A-EK

CONSENSUS-C --r----Qt--a--d
93MW959.18 --R----QV--ANND
93MW960.3 --R----QT--A-NE
93MW965.26 -VR----QT--A--A
92BR025.9 --R----Q---A--E
UG268A2 --R----QT--A--D
SM145A -VR----QT--.-ND
D757 --R----QT--A--D
D747 GVR----QT--A--D
D760 --R----QT--A--D
D1044 --R----QT--A--D
NOF R-RV---QTV-A-NA
SH750 --R----QK--A-ND
DLU --R----QT--A-NG
D1024 --R----QT--A--D
D744 --R----QT--A--E
D766 -LR----QT--A--D
D808 -TR----QT--A--D
D868 --R----QT--A--D
ZAM18A --R----Q---A--G
ZAM20A --R----QT-FA--A
Z8A1 --R----QT--A--D
DJ259A --R----QT--A--D
DJ373A --R----QT--A--D
SE364A -MR----QT--A--D
U0GOM --R----Q---A-ND
BOOYD --R----Q--HA-ND
C_IND1 --R----QT--A--D
C_IND2 --R----QT--A--D
C_IND4 --R----QT--A--D
C_IND5 --R----Q--FA--D
C_IND6 --R----QT--A--D
C_IND7 --R----QT--A--D
C_IND8 --R----QT--A--D
B_H93TH067A --PL---Q-W----Q
C_BU910905A --R----Q---A--E
C_BU91007A G-G----QT-FA-ED
C_BU91003A --R----QT--A--D
C_BU91002A --R----QT--AH-A
C_BR91015A --R----QT--A--D
C_BU91001A --R----QIL-A--D
C_BU91006B --R----QT--A--D
C_BU91008A --R----Q---A--E
C_BU91004A --R----Q---A--D
C_GA1.LBV105 --R----Q---AP-D
C_GA1.G134 --R----QT--A--D
C_YAN4A --R----QT--A--E

CONSENSUS-D rtp--?-q-l---?r
ELI RTP--L-QSL---.R
Z2Z6 RTS--L-Q-L---.K
Z6 -TP--L-Q-L---.R
NDK RTS--LRQSL--I-G
92UG021.16 RTP--V---S---.R
92UG046.8 RTP--L-Q-Y---.K



   

HIV CTL Epitopes

I-107
DEC 96

CONSENSUS-D rtp--?-q-l---?r

92UG024.2 RTP--L-Q-L---.R
92UG038.1 KTP--Q-QVL---.K
43425 -T-----Q-L--.MR
JY1 -TP--L-Q-L---.R
43424E -T-----Q-L----Q
TZ005 RT---S-Q-L---RI
TZ012 RT---T-Q-L---.R
TZ023 RTP--L-Q-L---NI
TZ030 RT---S-Q-LF--.R
TZ053 RT---S-Q-Y---.N
TZ064 RTP--I-QSL---KN
TZ112 RTS--Q-Q---RATR
UG23 RTP--L-Q-LI-N.R
UG269A R...AQ---WW--.G
UG274A2 RTP--T-Q-L---QG
SE365A2 RTP--L-QVLH--.R
CAR4020 GTP--L-Q-L---.R
CI132 GT-----Q-L---.G
93ZR001.3 KTS--Q-Q-L---RV
GP120AA -TQ----Q-L---.R
D_GA1.G141 -T-----Q-LF--.R
D_GA1.G109 KTP--L-Q-L--S.K

CONSENSUS-E --t----qv--r--d
93TH966.8 -TT----QV--R--D
93TH975.15 -VR----QV--R--D
E_92TH011.5 --A----QV--R--D
92TH006.5 --T----QV--R--D
TN235 --P----Q---R--D
TN239 --T----QV--R--D
TN241 --T----QV--R--D
TN242 --T----QV--R--D
TN244 --T----QV--R--D
92TH022.4 --T----QV--R--D
1643E -FR----QV-HK--S
93TH976.17 --R----QV--R--D
CM240X --T----QV--R--D
CARELO -AR----QV--K--S
CAR4017 -VR----QV--K--D
CAR4071 -VR-----V--K--S
CARMBA -VR----QV--G--E
E_H92TH011A --T----QV--R--D
E_H92TH001A --N----QV--R--D

CONSENSUS-F --?--------a---
BRA7944 ---L---Q------E
BZ163A G----------A--D
BZ126A --YF------H-A-K
RJI03 --PL-------A--E
93BR020.17 R-SL----V---A-E
93BR029.2 --Q-----------E
CA20 -----------A--D
CA16 R-R--L--V--A--V
CA4 --R----QV--A--D
VI354 G-R-----VI-A-SA
AR16 --P-----------E
AR18 --Q----Q------D
F_H93BR029A --Q-----------E

CONSENSUS-F --?--------a---
F_GA1.VI354 G-R-----VI-A-SA

CONSENSUS-G --?f---q---a---
LBV217 -------Q-L-A--A
RU511B --SL---Q------E
RU570 --SF---Q-I----N
92RU131.9 --TFA--Q-L-A--E
47621 ---F---Q---A--D
47622 ---F---Q---A--D
92UG975.10 --NL---Q-I-A--A
CAR4067 --SF---Q---A--D
G3 --R----Q---A--E
G9 --TL---Q---A--D
JP882 --TFA--Q---A--D
JV832 --P----Q---A--D
G_GA1.G98 --R----QT--A--E
G_GA1.VI526 -KKF-T--VL-A--A
HIV1BUK3A --TF---Q-I-A-DQ

CONSENSUS-H --?--?-Q?-?A?--
CA13 R-G--R-QT-HAI-A
VI557 --S----Q---A--D

CONSENSUS-O e-?---.m-W-SM-.
ANT70 EMR---.M-W-SM-.
MVP5180 D-YT--.MRWRSMT.
VAU K-MA--.M-W-SMA.
O_GA1.VI686EN EMK---.M-W-SM-.
CA9 E-R---.L-W-SM-.

CONSENSUS-U --r----q?--a---
CAR4081 -VR----QT--A--D
Z3 --R----KV--A
I_GM4 G------QVL-A--E
Z1A -VR----Q---A--D
U_BU91009A GT---L---Y----.

CONSENSUS-A -vr----q---a--d
AD_K124A2 --R----Q--FA--D
DA_MAL G--F---Q-L---.G
AD_UG266A2 RTP--R-Q-LF.-TR
CA_ZAM184 --RF---Q---.-ND
GX_VI525A2 --KF-T--VL-A--A
BF_RJI01.5 --N--------A--D
EA_CAR4039 -VR----QV--K--S
FB_93BR019.10 -------Q------E
FB_AR15 --RF---Q---A--Q
CD_DI2ACD GT---L---Y----I
DA_TZ016 -VR----Q---A--D
DA_C608010 TTP--L-Q-L---RY
HIV1UG3521 GT-------LF--DI

CONSENSUS-CPZ ??Q----MT--N?E-
CPZGAB EVQ----MT--NIEN
CPZANT NLQ----MT--NVEI



    

HIV CTL Epitopes

I-108
DEC 96

gp120 CTL Epitope 30

CONSENSUS-B peivmhs
Epitope30 PEIVTHS (A2)
CONSENSUS-A l--tt--
U455 I--TT--
SF1703 L--TT--
IBNG V--TT--
Z321 V--TT--
92RW020.5 I--TT--
92UG031.7 L--TT--
92UG037.8 L--TT--
92RW009.14 L--TT--
TZ017 L--TT--
D687 L--TT--
K114 V--TT--
L414 L--TT--
P104 V--TT--
PZ61 V--TT--
UG06 L--TT--
CI211 L--TT--
UG275A I--TT--
UG273A L--TT--
VI191A L--TT--
DJ264A I--TT--
DJ263A I--TT--
DJ258A I--TT--
KENYA L--TT--
CARGAN L--TT--
CARSAS V--TT--
CAR4054 I--TT--
CAR286A L-VTT--
CAR4023 L-VTT--
CAR423A I--TIY-
CI31 V--TT--
CI473 V--TT--
CI451 V--TT--
CI145 L-V-T--
CI3291 L--TT--
CI3263 V--TT--
CI201 L--TT--
CI3271 L--TT--
CI422 L--TT--
CI3301 I--TT-N
CI47 V--TT--
CA1 L--TT--
VI1076 L--TT--
LBV2310 V--T---
VI685 L--TT--
G41 L--TT--
A_GA1-G135 L--TT--
A_GA1-LBV23 L--TT--
A_MLY10A I--TT--
CONSENSUS-B -------
SF2 -------
SF2B13 -------
LAI ----T--
HXB2R ----T--
GP160EN ----T--
JB02 -------
NY5CG -------
NL43 ----T--
JRCSF -------
JRFL -------

CONSENSUS-A l--tt--

ALA1 ----T--
JH32 -------
BAL1 ----T--
YU2 ----T--
BRVA -------
91US005.11 ------T
91US006.10 ---E---
BZ167A -------
MA208 -------
ETR ------N
BA1A ----T--
MN -------
QZ4589 -------
CAM1 -------
ADA -------
JFL ------T
SIMI84 -------
BCSG3C -------
D31 ----T--
SF162 -------
OYI -------
ENVVA -------
SF33 -------
CDC42 -------
HAN -------
RF ----L--
WMJ22 ----T--
TB132 -------
92BR020.4 ----F--
92TH014.12 -------
92US711.14 ---EQ--
91US712.4 ---MTLM
92US714.1 ----R--
92US715.6 -----L-
92US716.6 -----L-
92HT593.1 -------
92HT594.10 ----L--
92HT596.4 ----L--
92HT599.24 ----T--
91HT651.11 L------
RJS ----T--
GUN ------T
SC -------
SBA -------
SBB ----T-T
SBC ------N
92BR014.1 ------T
92TH026.6 Q------
92BR021,6 -------
ACH9 ------T
ACP1 -------
JM ----R--
WM -------
CAN0A ----T--
P896 -------
BWB11A L------
CI223 ------T
41R3R ----T--
44L1R ----T--
49L1R ----LY-
VE1 ----T--
VE2 L--E---
VE3 -------
VE4 L--TT--

CONSENSUS-A l--tt--

VE5 ---E---
VE6 ----T--
VE7 -------
VE8 -------
68A -------
RJSP3 -------
US1 --V----
US2 -------
US3 -------
US4 ----F--
8020 ----LNT
17305 ---A-P-
24612 -------
26807 -VG---I
27290 --V---I
27481 --V----
4995 -------
CM237X -------
91HT652.11 ----T--
92UG005 ---TT--
3202A12 ----R--
3202A21 -------
MANC ----T--
WEAU160 -------
SAL1 -------
CB1 -------
CB2 L---T--
CB3 R------
CB4 -------
CB5 -------
CB6 ----T--
CB7 ----T--
CB8 -------
CB9 -------
94CU053 ---T--T

CONSENSUS-C l--tt--
93MW959.18 L--TT--
93MW960.3 L--TT--
93MW965.26 L--TT--
92BR025.9 L--TT--
UG268A2 L--TT--
SM145A L--TT--
D757 L--TT--
D747 L--TT--
D760 L--TTY-
D1044 L--TT--
NOF L-VTT--
SH750 L--TT--
DLU ---TT--
D1024 L--TT--
D744 L--TT--
D766 L--TT--
D808 L--TT--
D868 L--TT--
ZAM18A L--TT--
ZAM20A L--TT--
Z8A1 L--TT--
DJ259A L--TT--
DJ373A I--TT--
SE364A L--TT--
U0GOM L--TT--
BOOYD L-VTT--
C_IND1 L--TT--



   

HIV CTL Epitopes

I-109
DEC 96

CONSENSUS-C l--tt--

C_IND2 L--TT--
C_IND4 L--TT--
C_IND5 L--TT--
C_IND6 L--TT--
C_IND7 L--TT--
C_IND8 L--TT--
B_H93TH067A ----R-T
C_BU910905A L--TT--
C_BU91007A L--TT--
C_BU91003A L--TQ-I
C_BU91002A L--TT--
C_BR91015A L--TT--
C_BU91001A L---T--
C_BU91006B L-V-T--
C_BU91008A L-VTT--
C_BU91004A L-VTT--
C_GA1.LBV105 L--TT--
C_GA1.G134 L--TT--
C_YAN4A L--ST--

CONSENSUS-D ---tt--
ELI ---TT--
Z2Z6 ---TT--
Z6 A--TT--
NDK ---TS-M
92UG021.16 ---TT--
92UG046.8 ---TT--
92UG024.2 ---TT--
92UG038.1 --LTT--
43425 ---TT--
JY1 ---TT--
43424E ---TT--
TZ005 ---TT--
TZ012 ---TT--
TZ023 ---TT--
TZ030 ---TT--
TZ053 ---TT--
TZ112 ---TT--
UG23 Q--TT--
UG269A --VTK--
UG274A2 ---TT--
SE365A2 ---AT--
CAR4020 L-VTT--
CI132 ---IT--
93ZR001.3 ---TT--
GP120AA ---TT--
D_GA1.G141 --VTT--
D_GA1.G109 ---TT--

CONSENSUS-E l--t--h
93TH966.8 L--T--H
93TH975.15 LK-T--H
E_92TH011.5 L--TT-H
92TH006.5 L--IT-H
TN235 L--T--H
TN239 L--T--H
TN241 L--T--H
TN242 L--T--H
TN243 L--T--H
TN244 L--T--H
92TH022.4 L--T--H
1643E L--T--H
93TH976.17 L--T--H
CM240X L--T--H

CONSENSUS-E l--t--h

CARELO ---T--N
CAR4017 --TTN-I
CAR4071 L--T--H
CARMBA L--T---
E_H92TH011A L--TT-H
E_H92TH001A L--T--H

CONSENSUS-F l--T---
BRA7944 L--T---
BZ163A L--T---
BZ126A L--T---
RJI03 L--T---
93BR020.17 L--TR-N
93BR029.2 L--T---
CA20 L--TT--
CA16 L-VTT--
CA4 ---TT--
VI354 --VT--I
AR16 ---T---
AR18 ---T---
F_H93BR029A L--T---
F_GA1.VI354 --VT--I

CONSENSUS-G L--tt--
LBV217 L--TA--
RU511B L--TT--
RU570 L--TA--
92RU131.9 L--TT--
47621 L-VTTY-
47622 L--MT--
92UG975.10 L--TT--
CAR4067 L-VTK--
G3 L--TT--
G9 L--TT--
JP882 L--TT--
JV832 L--TT--
G_GA1.G98 L--TS--
G_GA1.VI526 L--TT--
HIV1BUK3A L-VTT-I

CONSENSUS-H ?--??-?
CA13 I--IT-M
VI557 M--T--T

CONSENSUS-O ?-vthlh
ANT70 L-VTHLH
MVP5180 A-VSHLH
VAU A-VTNFF
O_GA1.VI686EN --VTHLH
CA9 D-TTYMH

CONSENSUS-U l--tT-t
CAR4081 L--TT-T
Z3 I--TT-T
I_GM4 L--IT-T
Z1A I-VKT--
U_BU91009A L--TT--

CONSENSUS-A l--tt--
AD_K124A2 ---TT--
DA_MAL ---TT--
AD_UG266A2 ---TT--
CA_ZAM184 L--TT--
GX_VI525A2 L--TT--

CONSENSUS-A l--tt--

BF_RJI01.5 ------T
EA_CAR4039 ---T-LT
FB_93BR019.10 L--T---
FB_AR15 L--T---
CD_DI2ACD L--TT--
DA_TZ016 L--TT--
DA_C608010 ---TT--
HIV1UG3521 ---TT--

CONSENSUS-CPZ --V??-?
CPZGAB --VTH-M
CPZANT --VKV-W



    

HIV CTL Epitopes

I-110
DEC 96

gp120 CTL Epitope 31-35

CONSENSUS-B sfnCggeffyCnt
Epitope31 SFNCGGEFF (B15)
Epitope32 SFNCGGEFF (Cw4)
Epitope33 FNCGGEFFY (A29)
Epitope34 KNCGGEFFYCNS (A2)
Epitope35 NSGGEFFYSNS (A2)

CONSENSUS-A -------------
U455 -------------
SF1703 -----------D-
IBNG -------------
Z321 -------------
92RW020.5 --I----------
92UG031.7 -------------
92UG037.8 -------------
92RW009.14 -------------
D687 ----R--------
K114 -------------
L414 -------------
P104 -------------
PZ61 -------------
UG06 ----V--------
CI211 -------------
UG275A -----R-----D-
UG273A -------------
VI191A -----------S-
DJ264A -------------
DJ263A -------------
DJ258A ----R--------
KENYA ------------S
CARGAN -------------
CARSAS -------------
CAR4054 ----R--------
CAR4023 ----R------D-
CAR423A ----K--------
CI31 -----------D-
CI473 -----------Y-
CI451 -------------
CI145 -------------
CI3291 -------------
CI3263 -------------
CI201 --T----------
CI3271 --T----------
CI422 -------------
CI3301 N------------
CI47 -----------Y-
CA1 -------------
VI1076 --I----------
LBV2310 ----R--------
VI685 -V-----------
G41 -V-----------
A_GA1-G135 -------------
A_GA1-LBV23 ----R--------
A_MLY10A -------------

SF2 ----R--------
SF2B13 ----R--------
LAI ------------S
HXB2R ------------S
GP160EN ------------S
JB02 --T---------S
NY5CG -----------K-

CONSENSUS-A -------------

NL43 ------------S
JRCSF ------------S
JRFL ------------S
ALA1 ------------S
JH32 ------------S
BAL1 ------------S
YU2 ------------S
BRVA ---------F---
91US005.11 T--------F---
91US006.10 -------------
BZ167A ----R-------S
MA208 -------------
ETR N----------DS
BA1A ------------S
MN -------------
QZ4589 ------------S
CAM1 -------------
ADA ------------S
JFL T-----------S
SIMI84 ------------S
BCSG3C -----------KS
D31 ------------S
SF162 ------------S
OYI -------------
ENVVA -------------
SF33 ----R--------
CDC42 ------------S
HAN ------------S
RF -------------
WMJ22 ------------S
92BR020.4 -------------
92TH014.12 -------------
92US711.14 -------------
91US712.4 M-----------S
92US714.1 -----------D-
92US715.6 ------------S
92US716.6 -L----------S
92HT593.1 -------------
92HT594.10 -------------
92HT596.4 -------------
92HT599.24 --T----------
91HT651.11 -------------
RJS ------------S
GUN T------------
SC ------------S
SBA -------------
SBB T------------
SBC N-----------S
92BR014.1 T------------
92TH026.6 ------K------
92BR021,6 ----A--------
ACH9 T-----------S
ACP1 -----------K-
WM ---------F--A
CAN0A ------------S
P896 -------------
BWB11A ------------S
CI223 T-----------S
41R3R -------------
44L1R ---------S---
49L1R -------------
VE1 ------------S
VE2 ----R--------
VE3 -------------

CONSENSUS-A -------------

VE4 ---------F-S-
VE5 ------------S
VE6 -------------
VE7 -----------S-
VE8 ------------S
68A -------------
RJSP3 -----------D-
US1 -------------
US2 ------------S
US3 ------------S
US4 -------------
8020 T------------
17305 ------K------
24612 ----R--------
26807 I---R--------
27290 I------------
27481 ----R--------
4995 ----R--------
CM237X -------------
91HT652.11 -------------
92UG005 -------------
3202A12 -----------D-
3202A21 ------------S
MANC ------------S
WEAU160 ------------S
SAL1 -------------
CB1 -----------D-
CB2 -------------
CB3 ------G-L---S
CB4 ------------S
CB5 -----------S-
CB6 -----------DS
CB7 -------------
CB8 -----------DS
CB9 -------------
94CU053 T-----------S

CONSENSUS-C ----r--------
93MW959.18 ----R--------
93MW960.3 ----R--------
93MW965.26 ----R----C---
92BR025.9 ----R--------
UG268A2 ----R--------
SM145A ----R--------
D757 ----R--------
D747 ----R--------
D760 ----R--------
D1044 ----R--------
NOF ----R--------
SH750 ----R--------
DLU ----R--------
D1024 ----R--------
D744 ----R--------
D766 ----R--------
D808 ----R--------
D868 ----R--------
ZAM18A ----R--------
ZAM20A ----R--------
Z8A1 ----R------D-
DJ259A -------------
DJ373A -------------
SE364A ----R------D-
U0GOM ----R------Y-
BOOYD ----R--------



   

HIV CTL Epitopes

I-111
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CONSENSUS-C ----r--------

C_IND1 ----R--------
C_IND2 ----R--------
C_IND4 ----R--------
C_IND5 ----R--------
C_IND6 ----R-----S--
C_IND7 ----R-------Q
C_IND8 ----R--------
B_H93TH067A T------------
C_BU910905A ----R--------
C_BU91007A ----R--------
C_BU91003A I---R--------
C_BU91002A ----R--------
C_BR91015A ----R--------
C_BU91001A ----R--------
C_BU91006B ----R--------
C_BU91008A ----R--------
C_BU91004A ----R--------
C_GA1.LBV105 ----R--------
C_GA1.G134 ----R--------
C_YAN4A ----R--------

CONSENSUS-D -------------
ELI -------------
Z2Z6 -------------
Z6 -------------
NDK ML----D------
92UG021.16 -------------
92UG046.8 -L---------DA
92UG024.2 -------------
92UG038.1 ---------F---
43425 -------------
JY1 -------------
43424E -------------
UG23 ----R--------
UG269A -----------D-
UG274A2 -------------
SE365A2 ----R--------
CAR4020 ----Q--------
CI132 -------------
93ZR001.3 -------------
GP120AA ------D------
D_GA1.G141 ----R--------
D_GA1.G109 -------------

CONSENSUS-E h---r--------
93TH966.8 H---R--------
93TH975.15 H---R--------
E_92TH011.5 H---R--------
92TH006.5 H---R--------
TN235 H---K--------
TN239 H---R--------
TN241 H---R--------
TN242 H---R--------
TN243 H---R--------
TN244 H---R--------
92TH022.4 H---R--------
1643E H---R--------
93TH976.17 H---R------D-
CM240X H---R--------
CARELO N---R--------
CAR4017 I---R--------
CAR4071 H---R--------
CARMBA ----R--------
E_H92TH011A H---R--------

CONSENSUS-E h---r--------

E_H92TH001A H---R--------

CONSENSUS-F ----r--------
BRA7944 ----R--------
BZ163A ----R--------
BZ126A ----R--------
RJI03 ----R--------
93BR020.17 N---M--------
93BR029.2 ----R--------
CA20 ----R--------
CA16 ----R--------
CA4 ----R-K---Y--
VI354 I---R--------
AR16 ----R--------
AR18 ----R-------S
F_H93BR029A ----R--------
F_GA1.VI354 I---R--------

CONSENSUS-G ----r--------
LBV217 ----R--------
RU511B ----R--------
RU570 ----R--------
92RU131.9 ----R--------
47621 ----R--------
47622 ----R--------
92UG975.10 -------------
CAR4067 -------------
G3 ----R--------
G9 ----R--------
JP882 ----R--------
JV832 ----R--------
G_GA1.G98 ----R--------
G_GA1.VI526 ----R------K-
HIV1BUK3A I---R--------

CONSENSUS-H ?---?--------
CA13 M---A--------
VI557 T---R--------

CONSENSUS-O h---H--------
ANT70 H---H--------
MVP5180 H---H--------
VAU F---H--------
O_GA1.VI686EN H---H--------
CA9 H---H--------

CONSENSUS-U t------------
CAR4081 T------------
Z3 T------------
I_GM4 T------------
Z1A ----R------D-
U_BU91009A -------------

CONSENSUS-A -------------
AD_K124A2 ----R--------
DA_MAL ----R--------
AD_UG266A2 -------------
CA_ZAM184 -------------
GX_VI525A2 ----R------K-
BF_RJI01.5 T-----------S
EA_CAR4039 T------------
FB_93BR019.10 ----R--------
FB_AR15 ----R--------
CD_DI2ACD -------------

CONSENSUS-A -------------

DA_C608010 -------------
HIV1UG3521 ----K--------

CONSENSUS-CPZ ?---?------??
CPZGAB M------------
CPZANT W---Q------DI



    

HIV CTL Epitopes

I-112
DEC 96

gp120 CTL Epitope 36

CONSENSUS-B LpCrikqiinmwQe
Epitope36 LPCRIKQFINMWQE
(DR4 CD4+)

CONSENSUS-A -q------v----r
U455 -Q-----------R
SF1703 -------------R
IBNG -Q------V----K
Z321 --------V----R
92RW020.5 -T-----------K
92UG031.7 ---K---------R
92UG037.8 -------------R
92RW009.14 -----------C-R
D687 HQ------V----K
K114 -Q------V----R
L414 --------V----R
P104 --------V----R
PZ61 --------V----R
UG06 -----R---RI--R
CI211 -Q------V----R
UG275A -Q-----------R
UG273A -Q-----------R
VI191A --------VR---R
DJ264A -Q------V----K
DJ263A -Q------V----K
DJ258A -Q------V----K
KENYA ------.------R
CARGAN -Q------V----R
CARSAS --------VR---R
CAR4054 -Q-------R---R
CAR286A --------V-I--R
CAR4023 --------V----R
CAR423A --------VH---R
CI31 -Q------VK---K
CI473 -Q------V----K
CI451 -Q-K----V----K
CI145 -Q------VR---G
CI3291 -Q------VR---T
CI3263 FQ------V----R
CI201 -Q------V----R
CI3271 -Q-----------K
CI422 -----R--VK---R
CI3301 --------VH---R
CI47 -Q------V----K
CA1 -Q------V----R
VI1076 -Q------V----R
LBV2310 -Q-----------K
VI685 --------V----R
G41 --------V----R
A_GA1-G135 ---K----V----R
A_GA1-LBV23 -------VV----R
A_MLY10A -Q------V----R

CONSENSUS-B --------------
SF2 --------------
SF2B13 --------------
LAI -------F------
HXB2R -------------K
GP160EN -------F-----K
JB02 --------------
NY5CG ----------R---
NL43 -------F------

CONSENSUS-B --------------

JRCSF --------------
JRFL --------------
ALA1 --------V-----
JH32 --------------
BAL1 --------------
YU2 --------------
BRVA --------------
91US005.11 --------------
91US006.10 -------F------
BZ167A -------FV-----
MA208 -Q-----F--L--K
ETR --------V-----
BA1A -------------K
MN -Q-K----------
QZ4589 --------V-----
CAM1 ----------R---
ADA --------------
JFL ----------R---
SIMI84 -L--------R---
BCSG3C --------------
D31 --------------
SF162 ----------R---
OYI --------V-----
ENVVA --------------
SF33 --------------
CDC42 ----------R--V
HAN --------------
RF --------V-----
WMJ22 -------------G
TB132 --------V-----
92BR020.4 --------VD----
92TH014.12 --------V-----
92US711.14 -----R----V--K
91US712.4 -Q------------
92US714.1 --------------
92US715.6 -------V------
92US716.6 -Q-----------Q
92HT593.1 --------------
92HT594.10 --------V-----
92HT596.4 --------V-----
92HT599.24 --------V----R
91HT651.11 --------------
RJS ----------R---
GUN -Q--------S---
SC ------E-------
SBA --------V-----
SBB -Q------V-----
SBC --------------
92BR014.1 ----------R---
92TH026.6 --------V-----
92BR021,6 --------------
ACH9 --------------
ACP1 --------------
JM -Q------V-----
WM --------------
CAN0A --------V-----
P896 -Q-----------K
BWB11A --------------
CI223 --------------
41R3R --------V-----
44L1R -Q------V-----
49L1R --------------
VE1 -Q------V-----
VE2 --------VR----

CONSENSUS-B --------------

VE3 ----------L---
VE4 -Q------------
VE5 --------V-L---
VE6 -G--------L---
VE8 -------V------
68A -Q-K-R--V-L--Q
RJSP3 -S--------K---
US1 -Q------------
US2 -----------R--
US3 -----R----R---
US4 -----S-----C--
8020 -----R-FV-L---
17305 --------------
24612 --------------
26807 -------F-----G
27290 --------------
27481 -Q------------
4995 --------------
CM237X --------V-----
91HT652.11 --------------
92UG005 -Q-----------G
3202A12 -------------G
3202A21 -------------G
MANC --------L-L---
WEAU160 ----------R---
SAL1 --------------
CB1 --------------
CB2 --------V-----
CB3 ----------L--Q
CB4 -------V------
CB5 -------VV-----
CB6 ---K----------
CB7 --------V-----
CB8 ---K----------
CB9 ----------R---
94CU053 ----------R---

CONSENSUS-C --------------
93MW959.18 --------------
93MW960.3 --------------
93MW965.26 -------------G
92BR025.9 I------------G
UG268A2 -------------G
SM145A -Q------------
D757 IQ------------
D747 I-------------
D760 I-------V-L---
D1044 I-------------
NOF --------------
SH750 --------------
DLU -------------G
D1024 IL-S----V-----
D744 I----------C--
D766 I-------------
D808 I-------------
D868 IL-----VV-----
ZAM18A -------------G
ZAM20A I----N--------
Z8A1 ---K----VK---G
DJ259A -Q------------
DJ373A -Q------------
SE364A IQ-----------G
U0GOM -Q-----------G
BOOYD --S-------L-L-
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CONSENSUS-C --------------

C_IND1 I-------------
C_IND2 I-------V-L---
C_IND4 I-------------
C_IND5 IQ-----------Q
C_IND6 I-----------P-
C_IND7 I------------G
C_IND8 I-------------
B_H93TH067A -----R--V-----
C_BU910905A --------------
C_BU91007A --------------
C_BU91003A -Q-----------G
C_BU91002A -------------G
C_BR91015A I-------------
C_BU91001A I------------G
C_BU91006B -------------G
C_BU91008A -------------G
C_BU91004A ..-----------G
C_GA1.LBV105 -------------R
C_GA1.G134 I------------G
C_YAN4A -------------G

CONSENSUS-D -------------g
Z2Z6 -Q-----------G
Z6 -Q-----------G
NDK --------V-L--R
92UG021.16 -------------G
92UG046.8 -------------G
92UG024.2 ---K----V----G
92UG038.1 I----R----L---
43425 -Q-----L--L--G
JY1 -------------G
43424E -Q------------
UG23 -------------R
UG269A --------------
UG274A2 -Q------------
SE365A2 ----------L--R
CAR4020 -----R---R---R
CI132 --------V----R
93ZR001.3 I------------G
GP120AA I------------G
D_GA1.G141 -------------G
D_GA1.G109 -------------G

CONSENSUS-E ---k---------g
93TH966.8 ---K---------G
93TH975.15 ---K---------G
E_92TH011.5 ---K---------G
92TH006.5 ---K----V--C-G
TN235 ---K---------G
TN239 ---K---------G
TN241 ---K---------G
TN243 ---K---------G
TN244 ---K---------G
92TH022.4 ---K---------G
1643E ---K---------G
93TH976.17 ---K----V----G
CM240X ---K---------G
CARELO --------G----G
CAR4017 -----R--V----R
CAR4071 -------V-K----
CARMBA --------V----G
E_H92TH011A ---K---------G
E_H92TH001A ---K---------G

CONSENSUS-E ---k---------g

CONSENSUS-F --------v-----
BZ163A -L-----MV-----
BZ126A -L---R--V-----
RJI03 --------V-----
93BR020.17 --------V-----
93BR029.2 --------V-----
CA20 -------FV----R
CA4 ---K-R-FV----R
VI354 -----R--V----R
AR16 -L-K----V-L---
AR18 ---K-R--V-----
F_H93BR029A --------V-----

CONSENSUS-G --------vr---r
LBV217 --------VR---R
RU511B ---------R---R
RU570 --------VR---R
92RU131.9 ---------R---R
47621 --------VR---R
47622 ---K----VR---R
92UG975.10 ---K----VR---R
CAR4067 -Q------VK---R
G3 ---K----VR---R
G9 --------VR---K
JP882 --------VR---K
JV832 ---K----VR---K
G_GA1.G98 -----R--VR---R
G_GA1.VI526 -Q-K----VR---R
HIV1BUK3A ---K----VR---R

CONSENSUS-H -?------??---R
CA13 -Q------VS---R
VI557 -------------R

CONSENSUS-O i---Lr-vVRs-mr
ANT70 ---KLR-VVRS-IR
MVP5180 I--KLR-LVRS-MK
VAU I---LR-VVRD-MR
O_GA1.VI686EN I---L--VVRS-MR
CA9 I---L--VVRS-MR

CONSENSUS-U --------vr---?
CAR4081 ---K-R--VR---K
Z3 -------VVRT--G
I_GM4 --------VR---R
Z1A ---K----V----G
U_BU91009A -----R-------K

CONSENSUS-A -q------v----r
AD_K124A2 ---K----------
DA_MAL -------------K
AD_UG266A2 ---K------L--G
CA_ZAM184 -------------R
GX_VI525A2 -Q-K----VR---R
BF_RJI01.5 -------------K
EA_CAR4039 ---K-R-NV----R
FB_93BR019.10 --------V-----
FB_AR15 ----------R---
CD_DI2ACD -----R-------K
DA_C608010 ----------L--Q
HIV1UG3521 ----------K--G

CONSENSUS-CPZ ??---?--V??-??
CPZGAB -----R--VSS-MR
CPZANT AH------V-H-GI



     

HIV CTL Epitopes

I-114
DEC 96

gp120 CTL Epitope 37-40

CONSENSUS-B kqiinmwQevgk.amya
Epitope37 KQFINMWQEVGK.AMY (A2)
Epitope38 KQIINMWQEVGK.AMYA (?)
Epitope39 KQIINMWQEVGK.AMYA (A2)
Epitope40 KQIINMWQEVGK.AMYA (H-2 a,b,f )

CONSENSUS-A ---v----r--q.----
U455 --------R--Q.----
SF1703 --------R--Q.----
IBNG ---V----K--Q.----
Z321 ---V----R--Q.----
92RW020.5 --------K--Q.---P
92UG031.7 --------R-EQ.----
92UG037.8 --------R--Q.-I--
92RW009.14 ------C-RT-Q.----
D687 ---V----K--Q.----
K114 ---V----R--Q.----
L414 ---V----R--Q.----
P104 ---V----R--R.----
PZ61 ---V----R--Q.----
UG06 R---RI--RT-Q.-T--
CI211 ---V----RA-Q.-I--
UG275A --------RA--.-I--
UG273A --------R--R.----
VI191A ---VR---R--Q.----
DJ264A ---V----K--R.----
DJ263A ---V----K--L.----
DJ258A ---V----K---.-I--
KENYA -.------RA-Q.----
CARGAN ---V----RA-Q.----
CARSAS ---VR---R---.----
CAR4054 ----R---R--Q.----
CAR286A ---V-I--R--Q.----
CAR4023 ---V----R--Q.----
CAR423A ---VH---R--Q.---T
CI31 ---VK---K---.----
CI473 ---V----K--Q.----
CI451 ---V----K--Q.----
CI145 ---VR---G--Q.----
CI3291 ---VR---T--Q.----
CI3263 ---V----R--Q.----
CI201 ---V----R--Q.----
CI3271 --------K--Q.----
CI422 R--VK---R--Q.----
CI3301 ---VH---R--Q.----
CI47 ---V----K--Q.----
CA1 ---V----R--Q.----
VI1076 ---V----R--Q.---S
LBV2310 --------K--Q.T---
VI685 ---V----R--Q.-V--
G41 ---V----R--Q.-V--
A_GA1-G135 ---V----R--R.----
A_GA1-LBV23 --VV----R--Q.-I--
A_MLY10A ---V----R--Q.----
CONSENSUS-B ------------.----
SF2 ------------.----

CONSENSUS-A ---v----r--q.----

SF2B13 ------------.----
LAI --F---------.----
HXB2R --------K---.----
GP160EN --F-----K---.----
JB02 ------------.----
NY5CG -----R------.----
NL43 --F---------.----
JRCSF ------------.----
JRFL ------------.----
ALA1 ---V--------.----
JH32 ------------.----
BAL1 -----------R.----
YU2 ------------.----
BRVA ------------.----
91US005.11 ------------.----
91US006.10 --F---------.----
BZ167A --FV--------.----
MA208 --F--L--K---.----
ETR ---V--------.----
BA1A --------K--R.----
MN ------------.----
QZ4589 ---V--------.----
CAM1 -----R------.----
ADA ------------.----
JFL -----R------.----
SIMI84 -----R------.----
BCSG3C ------------.----
D31 ------------.----
SF162 -----R------.----
OYI ---V--------.----
ENVVA ------------.----
SF33 ------------.----
CDC42 -----R--V---.----
HAN ------------.----
RF ---V--------.----
WMJ22 --------G---.----
92BR020.4 ---VD-------.--SV
92TH014.12 ---V--------.----
92US711.14 R----V--K---.----
91US712.4 ------------.----
92US714.1 ------------.----
92US715.6 --V---------.----
92US716.6 --------Q---.----
92HT593.1 ------------.----
92HT594.10 ---V--------.----
92HT596.4 ---V--------.----
92HT599.24 ---V----R---.----
91HT651.11 ------------.----
RJS -----R------.----
GUN -----S------.----
SC -E----------.----
SBA ---V--------.----
SBB ---V--------.----
SBC ------------.----
92BR014.1 -----R------.----
92TH026.6 ---V--------.----
92BR021,6 ------------.----
ACH9 ------------.----
ACP1 ------------.----
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CONSENSUS-A ---v----r--q.----

JM ---V--------.----
WM ------------.----
CAN0A ---V--------.----
P896 --------K---.----
BWB11A ------------.----
CI223 ------------.----
41R3R ---V--------.----
44L1R ---V--------.----
49L1R ------------.----
VE1 ---V--------.----
VE2 ---VR-------.----
VE3 -----L------.----
VE4 ------------.----
VE5 ---V-L-----Q.----
VE6 -----L------.----
VE8 --V---------.----
68A R--V-L--Q---.----
RJSP3 -----K------.----
US1 ------------.----
US2 ------R-----.----
US3 R----R------.----
US4 S-----C-----.P---
8020 R-FV-L------.----
17305 ------------.----
24612 ------------.----
26807 --F-----G---.----
27290 ------------.----
27481 ------------.----
4995 ------------.----
CM237X ---V--------.----
91HT652.11 ------------.----
92UG005 --------G---.----
3202A12 --------G---.----
3202A21 --------G---.----
MANC ---L-L------.----
WEAU160 -----R------.----
SAL1 ------------.----
94CU053 -----R------.-I--

CONSENSUS-C -----------r?----
93MW959.18 -----------R.----
93MW960.3 -----------R.----
93MW965.26 --------G--R.----
92BR025.9 --------G--R.----
UG268A2 --------G--R.----
SM145A -----------Q.----
D757 -----------R.----
D747 -----------R.----
D760 ---V-L-----R.----
D1044 -----------R.----
NOF -----------RTS---
SH750 -----------R.----
DLU --------G--R.----
D1024 ---V-------R.----
D744 ------C----R.----
D766 -----------R.----
D808 -----------R.----
D868 --VV-------R.----

CONSENSUS-C -----------r?----
ZAM18A --------G--Q.----
ZAM20A N-----------.---P
Z8A1 ---VK---G--Q.-I--
DJ259A -----------R.----
DJ373A -----------R.----
SE364A --------G--R.-I--
U0GOM --------G--Q.----
BOOYD -----L-L---R.----
C_IND1 -----------R.----
C_IND2 ---V-L-----Q.----
C_IND4 -----------R.----
C_IND5 --------Q--R.----
C_IND6 -------P---Q.---P
C_IND7 --------G--R.----
C_IND8 -----------Q.----
B_H93TH067A R--V--------.----
C_BU910905A -----------R.----
C_BU91007A -----------R.----
C_BU91003A --------G--R.-T--
C_BU91002A --------G--Q.-I--
C_BR91015A -----------R.-I--
C_BU91001A --------G--R.----
C_BU91006B --------G--Q.----
C_BU91008A --------G--Q.----
C_BU91004A --------G--R.----
C_GA1.LBV105 --------R--Q.----
C_GA1.G134 --------G--R.----
C_YAN4A --------G--R.----

CONSENSUS-D --------g---.----
Z2Z6 --------G---.----
Z6 --------G---.----
NDK ---V-L--R---.----
92UG021.16 --------G---.----
92UG046.8 --------G---.----
92UG024.2 ---V----G---.----
92UG038.1 R----L------.----
43425 --L--L--G--Q.----
JY1 --------G---.----
43424E ------------.----
UG23 --------R---.----
UG269A ------------.----
UG274A2 ------------.----
SE365A2 -----L--R---.----
CAR4020 R---R---R--Q.----
CI132 ---V----R---.----
93ZR001.3 --------G---.----
GP120AA --------G---.----
D_GA1.G141 --------G---.----
D_GA1.G109 --------G--R.----

CONSENSUS-E --------ga-q.----
93TH966.8 --------GA-L.----
93TH975.15 --------GA-Q.----
E_92TH011.5 --------G--Q.----
92TH006.5 ---V--C-GA-Q.----
TN235 --------GA-Q.----
TN239 --------GA-Q.----
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CONSENSUS-E --------ga-q.----

TN241 --------GA-Q.----
TN242 N-------GA-Q.P---
TN243 --------GA-Q.----
TN244 --------GA-Q.----
92TH022.4 --------GA-Q.----
1643E --------G--Q.----
93TH976.17 ---V----GA-Q.----
CM240X --------G--Q.----
CARELO ---G----G--R.----
CAR4017 R--V----R--Q.----
CAR4071 --V-K------Q.----
CARMBA ---V----G--Q.---N
E_H92TH011A --------G--Q.----
E_H92TH001A --------GA-Q.----

CONSENSUS-F ---v-------r.----
BZ163A --MV-------R.----
BZ126A R--V-------R.----
RJI03 ---V-------R.----
93BR020.17 ---V-------R.----
93BR029.2 ---V-------R.----
CA20 --FV----R--Q.----
CA16 R-FV--------.----
CA4 R-FV----R--R.----
VI354 R--V----R--R.----
AR16 ---V-L-----R.----
AR18 R--V-------R.----
F_H93BR029A ---V-------R.----

CONSENSUS-G ---vr---r--q.----
LBV217 ---VR---R--Q.----
RU511B ----R---R--Q.----
RU570 ---VR---R--Q.----
92RU131.9 ----R---R--Q.----
47621 ---VR---R--Q.----
47622 ---VR---R--Q.----
92UG975.10 ---VR---R--Q.----
CAR4067 ---VK---RT-Q.---N
G_GA1.G98 R--VR---R--Q.----
G_GA1.VI526 ---VR---R--Q.----
HIV1BUK3A ---VR---R--Q.----

CONSENSUS-H ---??---R?-Q.----
CA13 ---VS---RA-Q.----
VI557 --------R--Q.----

CONSENSUS-O r-vVRs-mrG-S.gl--
ANT70 R-VVRS-IRGQS.GL--
MVP5180 R-LVRS-MKGES.RI--
VAU R-VVRD-MRG-S.GL--
O_GA1.VI686EN --VVRS-MRG-S.GL--
CA9 --VVRS-MRG-S.GL--
CONSENSUS-U ---vr---?--q.----
CAR4081 R--VR---K--Q.----
Z3 --VVRT--G--Q.----
I_GM4 ---VR---R--Q.-I-V
Z1A ---V----G--Q.-I--
U_BU91009A R-------K---.----

CONSENSUS-U ---vr---?--q.----

CONSENSUS-A ---v----r--q.----
AD_K124A2 -----------R.----
DA_MAL --------KT--.----
AD_UG266A2 -----L--G--T.----
CA_ZAM184 --------R--R.----
GX_VI525A2 ---VR---R--Q.----
BF_RJI01.5 --------K--R.----
EA_CAR4039 R-NV----R---.----
FB_93BR019.10 ---V-------R.----
FB_AR15 -----R------.----
CD_DI2ACD R-------K---.----
DA_C608010 -----L--Q---.----
HIV1UG3521 -----K--G---.----

CONSENSUS-CPZ ?--V??-??-??.GI-?
CPZGAB R--VSS-MR--R.GI--
CPZANT ---V-H-GI-S-.GI-L
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gp120 CTL Epitope 41

CONSENSUS-B myapPi?.gqi

Epitope 41 MYAPPIG.GQI (H-2K d)

CONSENSUS-A -------.-?-
U455 ------Q.-V-
SF1703 ------Q.-V-
IBNG ------Q.-I-
Z321 ------K.-V-
92RW020.5 --P---Q.-V-
92UG031.7 ------Q.-I-
92UG037.8 I-----Q.-V-
92RW009.14 ------Q.-V-
D687 ------E.-EL
K114 ------Q.-I-
L414 ------K.-V-
P104 ------S.-I-
PZ61 ------A.-I-
UG06 T-----Q.-V-
CI211 I-----Q.-V-
UG275A I-----K.-V-
UG273A ------K.-V-
VI191A ------Q.-M-
DJ264A ------P.-E-
DJ263A ------S.-E-
DJ258A I-----S.-E-
KENYA ------Q.-I-
CARGAN ------T.-I-
CARSAS ------K.-A-
CAR4054 ------Q.-EL
CAR286A ------Q.RV-
CAR4023 ---S--P.-E-
CAR423A --T---Q.-E-
CI31 ------P.-V-
CI473 ------Q.-E-
CI451 ------Q.-I-
CI145 ------K.-V-
CI3291 ------Q.-E-
CI3263 ------P.-V-
CI201 ------K.-K-
CI3271 ------P.-V-
CI422 ------Q.-V-
CI3301 ------Q.-I-
CI47 ------Q.-E-
CA1 ------Q.-V-
VI1076 --S---S.-V-
LBV2310 ------Q.-E-
VI685 V-----K.-V-
G41 V-----K.-V-
A_GA1-G135 ------A.-V-
A_GA1-LBV23 I-----E.-V-
A_MLY10A ---A--S.-N-

CONSENSUS-B -------.---
SF2 ------G.---
SF2B13 ------G.---
LAI ------S.---
HXB2R ------S.---
GP160EN ------S.---
JB02 ------R.---
NY5CG ------S.---
NL43 ------S.---
JRCSF ------K.---

CONSENSUS-B -------.---

JRFL ------R.---
ALA1 ------E.---
JH32 ------E.---
BAL1 ------R.---
YU2 ------R.---
BRVA ------R.---
91US005.11 ------R.---
91US006.10 ------S.---
BZ167A ------D.---
MA208 ------Q.-N-
ETR ------R.---
BA1A ------R.---
MN ------E.---
QZ4589 ------R.-Y-
CAM1 ------T.-T-
ADA ------R.---
JFL ------N.---
SIMI84 ------E.-H-
BCSG3C ------S.---
D31 ------S.---
SF162 ------R.---
OYI ------S.---
ENVVA ------K.---
SF33 ------E.---
CDC42 ---L--K.-L-
HAN ------G.-L-
RF ------S.---
WMJ22 ------Q.---
TB132 L-D---G.---
92BR020.4 -SV---K.-K-
92TH014.12 ------R.---
92US711.14 ------R.-L-
91US712.4 ------R.---
92US714.1 ------R.-P-
92US715.6 ------R.---
92US716.6 ------R.---
92HT593.1 ------E.---
92HT594.10 ------S.---
92HT596.4 ------S.---
92HT599.24 -----AS.---
91HT651.11 ------E.---
RJS ------E.---
GUN ------Q.---
SC ------K.--V
SBA ------R.---
SBB ------R.-L-
SBC ------R.---
92BR014.1 ------D.---
92TH026.6 ------K.---
92BR021,6 ------R.---
ACH9 ------R.---
ACP1 ------N.---
JM ------R.---
WM ------A.---
CAN0A ------R.---
P896 ------T.---
BWB11A ------R.---
CI223 ------R.---
41R3R ------K.-R-
44L1R ------K.-R-
49L1R ------S.-H-
VE1 ------T.---
VE2 ------Q.---
VE3 ------G.-HL

CONSENSUS-B -------.---

VE4 ------K.-K-
VE5 ------S.---
VE6 ------G.-L-
VE7 ------M.RT-
VE8 ------G.-L-
68A ------Q.---
RJSP3 ------S.---
US1 ------R.-H-
US2 ------A.---
US3 ------R.---
US4 ------R.---
8020 ------E.---
17305 ------S.---
24612 ------S.-P-
26807 ------S.-P-
27290 ------S.-L-
27481 ------S.-P-
4995 ------E.-P-
CM237X ------G.---
91HT652.11 ------R.-L-
92UG005 ------A.-L-
3202A12 ------S.---
3202A21 ------S.---
MANC ------S.---
WEAU160 ------E.---
SAL1 ------R.---
94CU053 I-----R.-I-

CONSENSUS-C -------.-n-
93MW959.18 ------E.-N-
93MW960.3 ------A.-N-
93MW965.26 ------A.-N-
92BR025.9 ------E.-I-
UG268A2 ------K.-K-
SM145A ------K.-N-
D757 ------E.-N-
D747 ------A.-N-
D760 -----FA.RN-
D1044 ------E.-N-
NOF ------E.-N-
SH750 ------A.-N-
DLU ------E.-N-
D1024 ------E.-N-
D744 ------E.-N-
D766 ------E.-N-
D808 ------E.-N-
D868 ------E.-N-
ZAM18A ------A.-N-
ZAM20A --P---A.-N-
Z8A1 I-----A.-S-
DJ259A ------K.-I-
DJ373A ------Q.-I-
SE364A I-----A.-N-
U0GOM ------A.-N-
BOOYD ------A.-N-
C_IND1 ------A.-N-
C_IND2 ------A.-N-
C_IND4 ------A.-N-
C_IND5 ------E.-N-
C_IND6 --P---A.-N-
C_IND7 ------E.-N-
C_IND8 ------A.-N-
B_H93TH067A ------R.---
C_BU910905A ------A.-L-


